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Der genetische Code

X/
L X4

Jeweils 3 Basen bilden
ein Triplett, welches fur
eine Aminosaure kodiert

Auf der DNA-Ebene gibt es
insgesamt 4 Basen:
Adenin (A), Thymin (T),
Cytosin (C) und Guanin (G)
Auf der mRNA-Ebene wird
Thymin durch Uracil (U)

ersetzt

AUG = Start, UAA, UAG,
und UGA = Stop

Grundlagen und Definitionen

Gen

Locus

Allel

QTL

QTL

Einheit auf der DNA mit biologischer Funktion

(z.B. Kodierung eines Proteins)

Sitz des Gens auf der DNA

Variante eines Gens =» das Gen ist polymorph

Quantitative Trait Loci

Alle Gene, die an der Auspragung eines
quantitativen Merkmals beteiligt sind
(Unter der Annahme, dass (iblicherweise das

infinitesimale Modell gilt)

(haufig so verwendet) = Gen, welches an der
Auspragung eines quantitativen Merkmals beteiligt ist

und einen grolRen Effekt hat

Infinitesimales Modell:
Sehr viele (unendlich viele)
Gene sind an der Ausprégung

eines Merkmals beteiligt

Zusdtzlich wirkt die Umwelt



Grundlagen und Definitionen

. Marker: DNA-Sequenz, die in mehreren Varianten existiert
- Funktionelle Gene selber

-> Andere Marker,
z.B.
Mikrosatelliten (= repetitive Sequenz kurzer DNA-Sequenzen
des nicht-kodierenden Bereichs der DNA);
Varianten (= Allele) ergeben sich durch die
unterschiedliche Lange der Wiederholungen

=>» Mikrosatelliten in den Jahren 1990 — 2010 haufig Gegenstand von

Forschungen zur QTL-Suche
=» Heutige Technologie: Single Nucleotide Polymorphisms (SNP)

Qualitative Merkmale in der Tierzucht

. = Mendelscher Erbgang

G Mendel
=>» Haufig phanotypisch (leicht) erkennbar (rleégzo?)r_ 1224(;
Beispiele
<> Ryanodin-Rezeptor-Gen
=» MHS =» Halothan-Sensitivitat beim Schwein

X8 Myostatin-Gen
=» Doppellendigkeit beim Rind

X Booroola-Gen
=>» Fruchtbarkeit beim Schaf S ranii
X Erbdefekte, welche nur von einem Gen bedingt sind

=» monogene Erbdefekte, meist sind die betroffenen Individuen
homozygot rezessiv



Qualitative Merkmale in der Tierzucht

. =» Mendelscher Erbgang
=> Erbdefekte

Beispiele beim Rind

o »Geschichte”: BLAD, DUMPS, Bull Dog,
CVM (Complex Vertrebal Malformation)

pek and contration of the distal joints,

o . o
< Neuere Beispiele:
. . . . . i
" Brachyspina (im Phanotyp &hnlich CVM) @i Lo s o
. . N '_.:' © American Dairy Science Association®, 2016
- CDH (ChOIeSte ro"De‘FIZIGHZ) Identification of a haplotype associated with cholesterol deficiency
and increased juvenile mortality in Holstein cattle
o I I . S. Kipp,*' D. Segelke,* S. Schierenbeck,* F. Reinhardt,* R. Reents,* C. Wurmser, 1 H. Pausch,t R. Fries,t
*0 G. Thaller,3 J. Te ,3 J. Pott,§ D. H: ,# B. B. Raddatz, I M. Hewicker-Ti in il . Proios,
X Allgemein S Ly RS Dl d sy

= Derartige Erbdefekte sind nach erfolgter
Identifikation gut bekampfbar

= Vermeidung der Paarung von Anlagetragern

= Erbdefekte sind ein schones Beispiel fiir die Rolle molekulargenetischer
Methoden in der Tierzucht = Erkennung von Anlagetragern ist
frah, sicher und prazise 9

Erbdefekte: DNA-Polymorphismus im Uridinmonophosphat-Synthase-Gen
DUMPS

. Promotor Strukturgen

- Unvolistandiges, inaktives UMPS
-
Gestorte Pyrimidinsynthese
-
Zelltod

.
Frilhembryonaler Tod der
Merkmalstrager
10




Erbdefekte: DNA-Polymorphismus im B-integrin-Gen
BLAD

Promotor Strukturgen

—

+1

ATC GAC CTG
I DN N .
ATC G CCTG

& "D

- Verdanderte Konformation des
Leukozytenmembranproteins
B
Verlust der Adhdsionsfahigkeit der
Leukozyten
S =
Angeborene Immunschwéache
-
Kiimmerer, chron. Infektionen

11

Quantitative Merkmale in der Tierzucht

. =>» Variieren kontinuierlich

) ?c.F.Géus§1777-1855§
=» Merkmalswerte hdufig normalverteilt S R

=» Werden durch (unendlich) viele Gene beeinflusst, n
= welche jeweils nur kleine Effekte haben, '
=  mitunter stechen aber einige etwas heraus

und zeigen dann auch etwas grolRere Effekte

Beispiele

X/
L X4

Milchmenge, Tagliche Zunahme, Exterieurmerkmale, Anzahl Besamungen / Trachtigkeit
X Das infinitesimale Modell gilt auch fir die meisten Falle
der Anfalligkeit gegen eine Erkrankung
Zwar ist das Auftreten der Erkrankung meist ein binares Ereignis (Ja oder Nein),

zugrunde liegt aber eine Schwelle beim Ubergang von sub-klinischen zu klinischen
Erscheinungsformen

X/
*

*
0‘0

12



Wo begegnen uns Zuchtwerte?

S 154 Rz€ 1988
g sy B -
dich w2 Vichos o
=> In Bullenkatalogen der Zuchtorganisationen s e b
+0.18 FEuter 122
= Katalog zur Bestellung von KB-Sperma m
= gedrUth RZN 127 RzGesund 10
. RZS M7 RzEuterfit 108
= oderim Internet w2 9 s 107
RZR 92 RZMetat m
RZKd 112 RZRepr 29
W RzKm 101 Rzxaberfit 108

. RZRobot 125 Contr

Z\W Dezember 2020

Quantitative Merkmale: Die Grundgleichung zur Zuchtwertschatzung

- P = G + U

Genotyp + Umwelt

Phanotyp

s Gemessen wird stets der Phdnotyp
s Wirsind aber interessiert am Genotyp

und insbesondere an dem Teil, der im Durchschnitt an die
Nachkommen weitergegeben werden kann, dem

% additiv-genetischen Wert = Zuchtwert

10



Quantitative Merkmale: Die Grundgleichung zur Zuchtwertschiatzung

. Der Anteil additiv-genetischer Variation an der gesamten phanotypischen
Variation ist definiert als:

h2= —~— Heritabilitat
Demnach ist der Zuchtwert zu definieren als:

ZW = h?Y
Y = Gemessene Leistung
Eigentlich wird der Zuchtwert jedoch geschatzt:

/\ »
ZW = h*Y
Y = Gemessene Leistung

... weil Y systematisch verzerrenden Einflissen unterliegt und diese gesamte
Betrachtung eine Durchschnittsbetrachtung ist

Quantitative Merkmale: Die Grundgleichung zur Zuchtwertschatzung

. Auch die Gleichung:

2\
ZW = h?Y

Y = Gemessene Leistung

kann jedoch nicht universell zur Zuchtwertschatzung verwendet werden,
da sie nur bei Vorliegen einer Eigenleistung gilt. Vielmehr gilt:
/\
ZIW =byY Y = Gemessene Leistung
b = Wichtungsfaktor, der die Heritabilitat und den
Verwandtschaftsgrad des informationliefernden
Tieres zum Tier, fUr das ein Zuchtwert geschatzt
wird, und die Anzahl von Beobachtungen beriicksichtigt

Fiir die Zuchtwertschatzung eines Bullen aufgrund der
Durchschnittsleistung seiner Nachkommen gilt:

2nh? 2n 4 - h?
b: = —_— i - —_—
Ir(n-1) —— wobei k

11



Quantitative Merkmale: Die Grundgleichung zur Zuchtwertschiatzung

Einflisse auf die Leistung eines Tieres

P G + U

Oder, ausgedriickt in Form eines linearen statistischen Modells:

Y=p+2X(m) + a +e
L zufdllige Restabweichung

add.-genet. Effekt des Tieres = Zuchtwert

Summe aller systematischen Umwelteinfliisse
Mittelwert
L gemessene Leistung = Phdanotypwert

“Leistung” kann auch Widerstandsfahigkeit gegen Erkrankungen sein

Quantitative Merkmale: Die Grundgleichung zur Zuchtwertschiatzung

. Einflisse auf die “Leistung” eines Tieres

*»  Herde (schlieRt Futterung, Stallumgebung, Management, Infektionsdruck ein)
s Erstkalbealter

s Kalbesaison

s Jahr

**  Neue Trachtigkeit

12



Quantitative Merkmale: Die Grundgleichung zur Zuchtwertschatzung

Die zwei Komponenten der Zuchtwertschatzung

O/

<  Wichtung (gemaR h?, Anzahl Beobachtungen, Verwandtschaft)

@,

s Korrektur fiir systematische Umwelteinfliisse

AuBBerdem

Geschatzte Zuchtwerte benodtigen eine Bezugsbasis
= Vergleich mit dem Populationsmittel

Quantitative Merkmale: Die Grundgleichung zur Zuchtwertschiatzung

. Bezugsbasis und Korrektur fiir Umwelteinfliisse

Aus der Gleichung
\

ZIW =bY

wird

N\ A Dies ist die allgemeine
ZW= b (Y - p) @ Grundformel zur

. . N :
| Populationsmittel Zuchtwertschitzung!

Um systematische Einflisse
korrigierter Phanotypwert

13



Quantitative Merkmale: Die Grundgleichung zur Zuchtwertschatzung

. Heutige Methode: BLUP (Beste, lineare, unverzerte Vorhersage)
nach Henderson

o>

X‘R1X X‘R1Z X‘Rly

Z'Rly

c>

Z'R1Z Z’R1Z + G?

|
C.R. Henderson, 1911-1989

=» Mathematische Methode zur Zuchtwertschatzung

=>» Optimale Trennung von Umwelteffekten und genetischen Effekten

=>» Berlicksichtigung aller Verwandtschaftsbeziehungen zwischen allen Individuen
=» Das BLUP-Gleichungssystem “automatisiert” die symbolische Grundgleichung

/\
zw=b (¥ - w

21

Quantitative Merkmale: Die Grundgleichung zur Zuchtwertschatzung
Hier: BLUP, Bericksichtigung von Verwandtschaft durch die Verwandtschaftsmatrix

Loonom v

10 % %

_ 1 0 %

A= 1 Y
1

Dies ist die ,,pedigreebasierte” Verwandtschafts-
matrix, noch genauer geht es mit einer
genombasierten Verwandtschaftsmatrix




Zuchtwertschatzung: Welche Merkmale?

. Zuchtwertschatzungen nach der BLUP-Methode auf der Basis von Phdanotypdaten der Kiihe
werden durchgefiihrt fiir

= Alle Merkmale der Milchleistung (Basis: Tagesleistungen am Kontrolltag)

= Zellzahl

= Nutzungsdauer (Lange des produktiven Lebens = Tage von 1. Kalbung bis zum Abgang)
= Alle Exterieurmerkmale

= Alle Merkmale der Reproduktion auf der Basis der KB

= Alle Kalbemerkmale (direkt, maternal / Kalbeverlauf und Totgeburten)

» Kilberfitness (Uberleben wihrend der Aufzucht)

= Alle wichtigen Gesundheitsmerkmale

=>» Konventionelle Zuchtwertschatzung
=>» Hinzu kommt fir gleichfalls alle Merkmale: Genomische Zuchtwertschitzung

=> Die “konventionelle” Zuchtwertschitzung ist immer Voraussetzung fiir die Genomische Zuchtwertschatzung

23

Der Relativzuchtwert Gesamt (RZG) fiir die Rasse Holstein:
Gewichtungsfaktoren im Zuchtziel

. Ext Zell Nutz- Zucht- Weibliche Kalbe- G q Kalber-
Milch | =X | €% | ungs- | © Fruchtbar- | merkmale | €S | 7 s
ieur | zahl leistung : heit fitness
dauer keit (maternal)
RZG
(98-02) 56 20 14 6 4 - - 100
RZG
(02-08) 50 15 5 25 5 - - 100
RZG Ab
April 2008 45 15 7 20 - 10 3 100
RZG Ab 3
April 2021 36 15 - 18 - 7 matdic) 18 3 100
Erlduterungen:

= Zuchtleistung” umfasste samtliche Fruchtbarkeitsmerkmale (mannlich + weiblich) und samtliche Kalbemerkmale
= Exterieur enthalt ab 2008 nur Fundament und Euter, ab 2021 Euter mit 6,75%, Fundament mit 5,25% und Kérper mit 3 %
= Da Eutergesundheit die wichtigste Abgangsursache ist, konnte das Gewicht fir Zellzahl gesenkt werden, seit mit dem RZG ab 2002 die

Nutzungsdauer sehr stark gewichtet wird.
= Ab 2008 konnte das Gewicht fur Nutzungsdauer wieder etwas gesenkt werden, weil jetzt die wichtige Abgangsursache ,Weibliche

Fruchtbarkeit“ gesondert relativ viel Gewicht bekommt
= Ab 2021: GESUNDHEIT besteht aus Euterfitness (Mastitisanfalligkeit, 40%), Stoffwechselstabilitat (25%), Klauen (20% und Repro-

Stoérungen (15%)

15



Neue Zuchtwerte fiir Gesundheitsmerkmale (ab 04/2019)

= RZEuterfit
=  RZKlauen

> Mastitisereignisse
-> Verschiedene Klauenerkrankungen
Bes. auch Dermatitis Digitalis (,Mortellaro”)
* RZMetabol = Metabolische Stérungen
=  RZRepro > Stérungen des weiblichen Reproduktionstraktes
> 4

= RZGesund Zusammenfassung aller Gesundheitszuchtwerte

Basis: Dokumentationen (Tierarzt, Betriebspersonal) auf den Betrieben

Herkdmmliche Zuchtwertschatzung — genomische Zuchtwertschatzung

Ubersicht liber die Einzelmerkmale und Merkmalskomplexe in der
Zuchtwertschatzung fiir direkte Gesundheitsmerkmale

Merkmalskomplex | Gesundheitsmerkmal h? Glnde-x- " Gesamt

ewicht Index

:gft‘)’ B Mastitis-Resistenz 0,08 100% | 0,08 | 40
DDcontrol (DDc) (Mortellaro) 0,12 30%
Klauengeschwire (KGS) 0.11 15%

RZKlaue Panaritium (digitale Phlegmone) (PAN) | 0,09 15%

(KLG) WeiRe-Linie-Erkrankung (WLE) 0,06 15% - i
Klauenrehe (REH) 0,03 15%

Limax (Zwischenklauenwulst) (LIM) 0,11 10%
Zyklusstérungen (ZYS) 0,06 50%

(RRZQ;”’ ° Endometritis / Metritis (MET) 0,03 25% | 0,07 15
Nachgeburtsverhaltung (NGV) 0,03 25%
Labmagenverlagerung links (LMV) 0,03 40%

%gfj’b " Milchfieber (MIF) 0,04 30% | 0,04 25
Ketose (KET) 0,03 30%

IRZGesund (GES) 100

16



Bisheriger RZG und neuer RZG (2021) im Vergleich

ﬂ

relative Gewichtung (%) | RZG alt | RZG neu  Diff. | rel. Gew. RZG alt |RZG neu Diff.
RZM 45 36 -9,0 Milch 45 36 -9,0
RZS 7 0 -7,0
RZN 20 18 -2,0
RZR 10 7 -3,0
RZKm 3 o e BT BT Y
RZKd 0 15 +1,5
RZGesund 0 18 +18,0
RZKalberfit 0 3 +3,0
Gesamt-Euter T 6,75 -0,75
Gesamt-Fundament 7.5 HeD -2,25 | Exterieur 15 15 0
Gesamt-Korper 0 3 +3,0

Der neue RZG (2021)

ﬂ

Merkmale im Zuchtwert

Exterieur (20 % Karper,
35 % Fundament und 45 % Euter)

15%

Fruchtbarkeit (rRzr)
RZG ”

Kalberfitness (rRzkalberfit)
3%

Kalbeverlauf
(1,5 % RZKm und 1,5 % RZKd)

Gesundheit (RZGesund)
18 %

Nutzungsdauer (RzN)
18 %

Milchleistung (rzm) 3%
36 %
Datenbasis: Vereinigte Informationssysteme w.V. (vit) © www.richtigzlichten.de

17



Genetische Parameter in der Zuchtwertschatzung fiir direkte Gesundheitsmerkmale
(Heritabilitdten auf der Diagonalen, genetische Korrelationen oberhalb der Diagonalen)
(vit, 2020)

MAS || DDe | KGS | PAN IWLEI REH | Lm [ zvs | MET | NGV LMV| MIF | KET

Mastitis-Resistenz (MAS)
Mastitis-resistance
Dermatitis Digitalis (DDc) 012
Dermatitis Digitalis ¥
Klauengeschwiire(KGS) 0.11
Claw ulcers 2
Panaritium (PAN)

Digital phlegmon
WeiRe-Linie-Erkrankung (WLE)
White line disease
Klauenrehe(REH) 0.03
Laminitis ’
Limax (LIM) . 0,11
Interdigital hyperplasia ’
Zyklusstorungen (ZYS
Oyvary cycle digturb(ance)s 0,06 ] 0,62 | 0,50

Endometritis (MET)
Endometritis
Nachgeburtsverhalten (NGV)
Retained placenta
Labmagenverlagerung li. (LMV) 003 | 020|055
Displaced abomasum ! y d
Milchfieber (MIF)

0,08

0,09

0,06

0,03 | 0,69

0,03

Milk fever 0,04 ] 0,29
Ket KET
Kotosis 003
Noch ein Gesamtzuchtwert: Der RZ€ (ab 2020)
Merkmale im Zuchtwert
Nutzungsdauer Gesundheit
27 % 16 %
Tochterfruchtbarkeit
7%
Milchleistung Kalberfitness
41% 6%

Kalbemerkmale

Gegeniiber dem RZG: 3%
=> Kein Exterieur
=>» Streng wirtschaftliche Ausrichtung © www.richtigziichten.de

18



Okonomische Bedeutung der Merkmale im RZ€ (VIT, 2020)

. ZW-Merkmal €é:w5."l‘:';fl" “:L:Z"gg)" i’:ge':‘ resultierende relative Gewichtung (%)
Fett-kg 2,56 360,7 (£ 25,1) 197,72 20,7
Eiweil-kg 4,09 305,8 (£ 19,7) 248,76 26,0 41 Produktion
Laktose in F.-/E-freier Milch* -0,024 9058 (+ 690) -51,13 53
RZN/Nutzungsdauer (Tag) 1,00 1115 (& 259) 258,69 27,0 27 |Nutzungsdauer
Rastzeit (Tag) 0,34 842 (£ 9) 6,05 1.1
Verzogerungszeit Rinder (Tag) 1,64 31,3(x6,2) 10,35 0,6 7 Fruchtbarkeit
Verzégerungszeit Kiihe (Tag) 3,67 51,5 ( 10,1) 52,06 54
Totgeburt matemal 137,50 4,1(*31) 12,81 1.3
Totgeburt direkt 137,50 24 (x24) 9,87 1,0 3 Kall -
Kalbeverlauf schwer matemal 59,38 32(17) 4,03 04
Kalbeverlauf schwer direkt 59,38 3,5(x20) 5,03 05
Kalberfitness (Jungtieneriust) 449,70 93,0 (x4,4) 54,61 57 6 Kalberfitness
RZEuterfit Mastitis 186,02 25,5 (£ 12,0) 61,39 6,4
Dematitis Digitalis 32,00
Klauengeschwiire 68,90
RZKlaue . Papmt|um 62,00 — 0.6 31
(Klauengesundheit) |WeiR e Linie Defekt 32,00
Klauenrehe 32,00
Limax 73,52 16 Gesundheit
klusstorun 28,00
—_— i/lyetmis = 5771 nv. ** 171 1.8
(Reproduktion) : y ,
Nachgeburtsverhaltungen 99,59
Labmagenerlagerung 289,28
:zszg:\::?selstabﬂ,) Milchfieber 139,71 nv* 39,86 42
Ketose 131,38

*) Futterkosten fur nicht bezahlte Laktose
**) nicht vorhanden, da mehrere Einzelmerkmale im Index und somit keine Angabe je Merkmal méglich

Ein Ausflug in die Molekulargenetik ... jetzt aber fiir Quantitative Merkmale ...

32
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Single Nucleotide Polymorphism (SNP)

. CCAGGTATTGAGGAC'%'AATTGCCGTAGCCATTGAA

SNP
CCAGGTATTGAGGACGAATTGCCGTAGCCATTGAA
Sr\fP
Gen AAG-CGA-ATT-AGG =2 AAG-GGA-ATT-AGG
Protein Lys Arg lle Arg Lys Gly lle Arg

o

%+ Je Individuum ,moglichst viele” SNP bestimmen, dabei das ganze Genom ,,stichprobenmaRig
abdecken
= 7.B. Bovine Chips mit 10.000, 50.000 SNP, oder auch 700.000 SNP

+¢ Preis ca. 30 Euro je Individuum mit genomischer Zuchtwertschatzung

++» Technologie bekannt unter Genome-wide Association
Genome-wide Selection (= Genomische Zuchtwertschatzung)

Beispiel lllumina-Chip fiir Rinder

. % Anzahl SNPs: 54.001

¢+ davon informativ in Holsteins: 42.730
+» @ Abstand zwischen 2 SNPs (n ,,Buchstaben®): 51.500
+*» Minimaler Abstand (n ,,Buchstaben®): 20.000
++ Ausgangsmaterial = DNA: >2ug
z.B. 1 ml Blut enthalten ~ 200 pg
1 Spermaportion enthalt ~50 g

10 Haarwurzeln enthalten ~1lug llum

L TL T AT o

-)12ér
= > 40.000 ,Punkte” (Buchstaben) auf dem Genom gleichzeitig bestimmen!
=> Dann diese Information den Leistungsergebnissen gegeniiber stellen!

20



Genomische Selektion
(Meuwissen, Hayes und Goddard, 2001)

Es sollte funktionieren, wenn man

RS

% das Genom engmaschig darstellt,
+¢ dies in Beziehung zur Leistung setzt,

+¢ daraus eine ,,Formel” zur genomischen Zuchtwertschatzung

entwickelt Theo Meuwissen

III

+¢ und dann auch gleich Zuchtwerte fiir Individuen schatzt
fir die keine Leistungsinformationen vorhanden sind

=> In einer Simulationsstudie funktionierte es
=>» Die Chips gab es damals noch gar nicht

Weshalb sind so viele Informationen je Genom eines Individuums
eigentlich interessant?

+»* Hohe Chance, SNPs in Genen zu finden oder zumindest nahe dabei

+¢» Die meisten SNP auf den SNP-Array-Chips liegen im Genom im intergenischen Bereich,
sind also ,,selbst” gar nicht kausal (mit)verantwortlich fiir einen Phanotyp

¢ Nutzung von Kopplungsungleichgewicht (LD)
(= ,,Muster” von Allelkombinationen verschiedener Abschnitte
innerhalb eines DNA-Stranges, welche mit hdherer Sicherheit
auch Uber Generationen wiedergefunden werden, als zufallig
herausgegriffene Kombinationen)

=» Hauptursache fiir LD ist physische Ndhe
=» Physische Nihe ist gegeben durch hohe Abdeckung

21



Herangehensweisen und Annahmen bei der Genomischen Selektion

Phanotypen:
= Phanotypische Merkmalswerte

= Phanotypische Merkmalswerte, vollkorrigiert, abgeleitet aus “sicher”

konventionell geschatzten Zuchtwerten

Zum Zwecke der Selektion wird nicht gefragt, welche SNPs auch kausal Sinn
machen, aufgrund der Dichte der Abdeckung des Genoms ist dies auch

nicht notig

=>» viele einzelne Schatzwerte fiir SNP-Effekte sind = 0,
viele sind sehr klein (= infinitesimales Modell), in der Summe Uber
z.B. 45.000 Punkte ergibt sich jedoch ein tauglicher Zuchtwert

Wissenschaftlich geht die Arbeit aber genau hier weiter und bei Erfolg
(Aufklarung der Kausalitat) macht auch diese Arbeit flir die Zuchtpraxis wieder Sinn
=>» nach Identifikation eines kausal verantwortlichen Gens mit seinen Varianten gilt

dieser Befund dann fiir alle Rinderrassen

Allgemeines Schema zur Genomischen Selektion

Genotypisierung einer Referenz-Stichprobe

Schatzung der SNP-Effekte

Entwicklung einer Formel zur g-Zuchtwertschatzung

4

Validierung (Uberprifung) der Methode

in einer unabhangigen Stichprobe

{m

Anwendung der validierten Formel zur

g-Zuchtwertschatzung bei
Selektionskandidaten ohne
herkommliche Leistungsprifung

4

Kontinuierliche Erganzung der
Referenz-Stichprobe

22

Diese Stichprobe soll moglichst grol sein,
z.B. moglichst 150.000 einzelne Individuen

Ganz wichtig!

Das passiert seit einigen Jahren schon:
> 75 % des Bullenspermas werden von
Jungbullen im Alter von gut einem Jahr
verkauft; Tochter sind noch nicht geboren

Das passiert automatisch: Immer mehr
Tiere werden genotypisiert, wenn die
Datenerfassungsprogramme
implementiert sind, liefern sie
auch Phanotypwerte



Mittlere Sicherheiten der ZWS fiir weibliche Tiere mit bek. vaterlicher Abstammung

(VIT, 2020)
Si. P.L. Si. dGW Si. gZW
RZM 21% 71% 73%
RZS 20% 74% 76%
RZE 19% 58% 62%
RZN 16% 64% 66%
RZR 16% 49% 54%
RZKm 18% 57% 61%
RZKd 28% 56% 62%
RZD 21% 68% 71%
RZGesund 18% 53% 57%
KFit 22% 38% 47%
RZG 19% 67% 69%

Exkurs: Wie findet man wichtige chromosomale Regionen bzw. Gene?

Verwendung der SNP-Chip-Technologie (Genotypisierung), damit dann

ca. 45.000 Punkte auf der DNA abprifbar

Signifikanztest Punkt flr Punkt far Punkt ...

Darstellung als winzige Striche (Punkte) in einer Grafik, hohere Striche deuten auf
Signifikanz hin (so genannter Manhattan-Plot)

Danach Vergleich der signifikanten Stellen mit Gen-Datenbanken

Dann die dort verzeichneten Gene der Region genauer anschauen

0.04 Beispiel: Manhattan-Plot

Marker |

0.02

0.00 1 3 5 7 g 11 13 15 17 19 21 23 2527 29 X 40

Chromosome
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Exkurs: Beispiel zur Bedeutung chromosomaler Regionen, hier F%

-log10(p)

20 40

-log10(p)

80 100

80

0

15

10

- Distribution of Marker Effects for HO Fat_Percent (1112 run)

Extreme Signifikanz
” auf dem Chromosom

Konventionell : 14 hier liegt das

,Fett-Gen” DGAT1
el o 7 o) o ;.— el i A e l T i el T el A e P ] H .
T =i I . I I \ I I i e s B i S 1 1 o (dle beiden
;| 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14 15 18 18 20 2 24 26 28 Varianten
Chromosome

reinerbig-viel und
reinerbig-wenig
unterscheiden sich
um 0,5 % Fett)

Okologisch

1 2 3 4 5 6 7 8 9 40 M. 12 413 14 15 ib 18 20 2 24 26 28

41
Chromosome

(AG Konig, Giessen)

Exkurs: Beispiel zur Bedeutung chromosomaler Regionen, hier:
Anfilligkeit gegeniiber Dermatitis Digitalis (Mortellaro‘sche Erkrankung)

. N = 5040 Kiihe mit Exaktbefundung; Merkmal Gesund = 0, erkrankt (M2 und M4) =1
| 19

ICMPK2 and in ASB16 Influence Bovine
\Digital Dermatitis

 Diana Oelschlaegel’, Monika Wensch-Dorendorf’, Grit Kopke', Roswitha Jungnickel’,

’ 50 e iDOOO 15000 20000 Benno Waurich !, Frank Rosner’, Dérte Dépfer?, Bertram Brenig® and Hermann H. Swalve '*
i i i s ORIGINAL RESEARCH ™
Frontlers In Genetlcs published: 27 June 2022
(AG Swalve HaIIe) doi: 10.3389/fgene.2022.859595
’
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Zusammenfassung: Anwendungsfelder der Molekularbiologie in der Tierzucht

+¢ ldentitatsnachweis
+»* Geschlechtsbestimmung (bei Embryonen)

+»* Qualitative Merkmale
= Fellfarbe
= Qualitatsmerkmale
= Erbdefekte

+* Quantitative Merkmale
= QTL-Suche
= Markergestiitzte Selektion mit Mikrosatelliten
= Genomische Selektion (SNP basiert)

43

Zusammenfassung: Gesundheitsdaten, genomische Selektion bei der
Rasse Holstein in Deutschland

+* Implementierung der Erfassung von Gesundheitsdaten in GroRbetrieben
in Mecklenburg-Vorpommern seit 2005
(zunéachst 20, spater 30 Betriebe)

*» Weitgehend identisches Erfassungssystem in Brandenburg ab 2009
(ca. 40 Betriebe mit vollstandiger Erfassung von Gesundheitsdaten)

** Weitere Testherden aus GroRbetrieben in Thiiringen und Sachsen-Anhalt

+» Viele wissenschaftliche, aber auch praxisorientierte Forschungsprojekte seit ca. 2007
Wichtige Player: Vereinigte Informationssysteme Tierhaltung (vit), Uni Halle,

AG Prof. Kénig (Gottingen/Witzenhausen/jetzt GieRBen), RinderAllianz, Rinderproduktion
Berlin-Brandenburg, Osnabriicker Herdbuchgesellschaft

Wichtige Projekte: GENE-FL, GKUH, GKUH+, Y-HEALTH, KUH-L

+¢ KUH-L (Kuh-Lernstichprobe) — Projekt mit 20.000 Kiihen, Genotypisierung und
Gesundheitsdaten 2014-2017

+» Darauf aufbauend seit 2016: KU H\@ in allen Holstein-Zuchtgibieten
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Nl ~crvice & Daten ‘." .tA e

OOE  aus einer Quelle ‘ . '

online-Seminar am 26. September 2022:
"Verbesserung der Tiergesundheit durch Zucht"

Gesundheitsdaten fiir Milchkiihe

Der Weg von der Diaghose zum Zuchtwert:
Das Potential der Gesundheitsdaten

K.F. Stock

Vereinigte Informationssysteme Tierhaltung w. V. (vit), Verden

Ubersicht

J

+* Einordnung des Status quo
» KuhVision, Gesundheitszuchtwerte und der Weg dorthin

X/

** Ansatze und Verfahren zur Arbeit mit Gesundheitsdaten
» Standardisierung, Systematisierung und ihr Wert fiir die Praxis
» Gesundheitsmonitoring und Zucht als starke Partner

J

+* Von der Diagnose zum Zuchtwert — und zurtck
» Praxisvalidierung und das daraus abzuleitende Potential

online-Seminar, 26. September 2022 Gesundheitsdaten beim Milchrind: Erfassung und integrierte Nutzung (K.F. Stock)
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Einordnung des Status quo |

B Routinezuchtwertschatzung fiir direkte Gesundheitsmerkmale
(Holstein Sbt/Rbt) seit 2019

» ErschlieBung der genomisch unterstitzten Anwendungen (ab 2016)
als Schliisselereignis

| systematische Gesundheitsdaten-Erfassungund -Nutzung beim Milchrind: u.s. zws >
T T T T T T T T T T T T T O T T
2000 2005 2010 2015
1 1 1 s R S S SR B Abb.: Zeitliche Entwicklung von Projekten /
"Fitnessmonitoring Sachsen" Initiativen hin zur Routinezuchtwertschdtzung

RMV-/RA-Testherden-Programm "proFit"
LTR-Betriebe (Pilotprojekt)
RBB-Testherden-Programm
"BHNP" / THU, weitere LTR-Betriebe (projektunabh.)
"BHNP" / SAA, weitere RSA-Betriebe (projektunabh.)

fiir Gesundheitsmerkmale: Grundlagenarbeit
und Aufbau der soliden Barsis fiir die Routine

RBB+RA Testherden-ZWS / MV+BB+SAA: proFiﬂt“[‘" "GKuh" / NDS
ZW fiir Mastitis, ZW fiir Kalbemerkmale {ab 2015) Qns'.ms" "Gesundheitsmonitoring Rind BW"
ZW fiir Klauengesundheit (ab 2016) g“"“‘"" "Zukunftsforum Veredlungsland Sachsen 2020"

"ProGesund” / BAY
"Gesundheitsmonitoring Rind RLP"
"HVL-Gesundheit"

projektinterne ZWS "GKuh" / NDS (ab 2012)
— Prototyp Gberregionaler ZWS "GKUHplus" (seit 2014} / NDS+THU+SAA+SAC+RLP+HES

— Weiterentwicklung und Ausweitung (ab 2016) / +BW+BAY+AUT "KuhVi't'aI" /SH ;
bis zur offiziellen Holstein-Routine-ZWS (ab 2019) / alle Bdl. + AUT+LUX ka,j YHealth" / SAA
"KLAUENfitnet"

ZW fiir Gesundheitsmerkmale 5 KUHo!
(Euter, Stoffwechsel, Reproduktion, Klauen) KUHVISION s

online-Seminar, 26. September 2022 Gesundheitsdaten beim Milchrind: Erfassung und integrierte Nutzung (K.F. Stock)

Einordnung des Status quo

M Routinezuchtwertschatzung fur direkte Gesundheitsmerkmale
(Holstein Sbt/Rbt) seit 2019

» ErschlieBung der genomisch unterstiitzten Anwendungen (ab 2016)
als Schlisselereignis

B Basis:

= flachendeckend etablierte Logistik zur Gesundheitsdatenerfassung

= |Infrastruktur zur integrierten Nutzung von Gesundheitsdaten
(verschiedene Datenquellen, zielgruppenoptimierte Anwendungen)

= Modelle zur Sicherung der Verfligbarkeit der bendtigten Informationen
auch flir genomisch unterstitzte Verfahren — Genotyp + Phanotyp

KUH\ISION™

online-Seminar, 26. September 2022 Gesundheitsdaten beim Milchrind: Erfassung und integrierte Nutzung (K.F. Stock)
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Herdentypisierung (stand 01.02.2022)

2.176 Betriebe mit 19,7% aller Herdbuch-Kihe

Zuwachsrate: ca. 20 Betriebe / Monat

inkl. mehr als 100 auslandische Betriebe

747 Betriebe angemeldet fur Gesundheitsdaten-Lieferung

SNP-Genotypisierung: ca. 750.000 weibliche Tiere

Datenhorizont:
> 300.000 Tiere mit Kalbungen,
d.h. mit ersten ZWS-relevanten Phanotypen

KUH\ISION™

online-Seminar, 26. September 2022 Gesundheitsdaten beim Milchrind: Erfassung und integrierte Nutzung (K.F. Stock)

Anteil ¥ Anteil Kiihe in Herdentypisierungsbetrieben
188 von allen Herdbuch-Kiihen je Verband

25,5%
24,6%
22,9%

21,2%

19,8%

19,7%

19,0%

17,8%

17,7%

13,7%

10,4%

10,0%

9,9%

8,0%

5,1%

8,93

Stand Marz 2021
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Bestandsaufnahme & Einschatzung

M rund 2.200 Betriebe mit Herdentypisierung,
davon 34% mit vereinbarter Lieferung von Gesundheitsdaten,
von denen wiederum ein Teil (noch) keine Gesundheitsdaten liefert

Y

Was begriindet die Sonderstellung von Gesundheitsdaten?

A\

Was macht die systematische Erfassung von Gesundheitsdaten
zur Herausforderung?
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Bestandsaufnahme & Einschatzung

M rund 2.200 Betriebe mit Herdentypisierung,
davon 34% mit vereinbarter Lieferung von Gesundheitsdaten,
von denen wiederum ein Teil (noch) keine Gesundheitsdaten liefert

A\

Was begriindet die Sonderstellung von Gesundheitsdaten?

A\

Was macht die systematische Erfassung von Gesundheitsdaten
zur Herausforderung?

M bleibend hoher Stellenwert des Blickes auf das "grofle Ganze"
= (mogliche) Quellen fiir Gesundheitsdaten
= AnknUpfungspunkte an bestehende Erfassungssysteme

= Ansatze zur nutzungsorientierten Datenintegration

online-Seminar, 26. September 2022 Gesundheitsdaten beim Milchrind: Erfassung und integrierte Nutzung (K.F. Stock)




vit‘

Herausforderung Gesundheitsmerkmale

B komplexe Phanotypen

= hoher Erfassungsaufwand

= zusatzlicher Betreuungsbedarf (Nutzen, Motivation)
B "neue" /andere bzw. erweiterte Logistik

= Datenquellen, integrierte Datennutzung

= bedarfsgerechte Anwendungen
M sensible Informationen

= Datenschutz, Datensicherheit (Vertrauen)

= angemessene Interpretation im Kontext

AT@

ohne tragfahiges Gesamtkonzept zum Gesundheitsmonitoring

keine bestandigen Routineverfahren fiir Gesundheitsmerkmale

online-Seminar, 26. September 2022 Gesundheitsdaten beim Milchrind: Erfassung und integrierte Nutzung (K.F. Stock)

Datenquellen

vitﬂn

~

)
W
]
=l ]
1]

Landwirt-basiertes Gesundheitsmonitoring

Tierarzt-basiertes Gesundheitsmonitoring

PRO Vollstandigkeit und zeitliche Einordnung,
direkte Einbindung (Umsetzung)

c

PRO fachliche Einordnung,
direkte Einbindung (Beratung)

)

CONTRA Schulungs- und Betreuungsbedarf,
dauerhafte Integration in Betriebsabldufe

CONTRA enger Bezug zu Behandlung und
Pflichtdokumentation

1l

Zukunfts- / Erfolgsmodell: umfassende Datenintegration (Landwirt, Tierarzt, Klauenpfleger, ...)

Datenfluss RIND (l)

-------
’,—>| Landwirt / Betrieb | A &
K4

(Klauenpfleger, Schlachthof)
\

] =
Y <4 weitere Datenquellen
4 Managementsoftware
I oder Webservice
/f
/1
i

J Zentrale \

| Zuchtverband &

Poa Gesundheits- !

11| st dat Tierbestandsdaten
| <:> datenbank <::| HITIRR)

V-
v -
\‘ '\ Leistungsdaten @
L 0.
e
Xy

\“ Gesundheitsberichte

\\‘-- Landwirt / Betrieb

™\ | (Management, Prophylaxe)
,

7
/
/
;
/
-
a?
L
&

Zuchtwerte fir Gesundheitsmerkmale
(langfristige & nachhaltige Gesundheitsverbesserung)

M.
N
-,

Datenfluss RIND (l1)
Tierarzt [¢-=--.__
->| Landwirt / Betrieb ggitivvimar:’?ce 5
l,,' weitere Datenquellen
v
/," Managementsoftware (Klauenpfleger, Schlachthof)
Vi oder Webservice .
1 N\
g ! A
J Zentrale : J ] y
I
Zuchtverband . |
[ Gesundheits- i
14 <:> <:I Tierbestandsdaten
| B ammdaten
i datenbank (HITier)
\ s
'\‘\ Leistungsdaten @ 1
i
\\‘ {
N
\\\ Gesundheitsberichte Gesundheitsberichte /
\: S=y Landwirt / Betrieb Tierarzt
‘\ (Management, Prophylaxe) (Herdenbetreuung)
\.
_____ Zuchtwerte fiir Gesundheitsmerkmale
(langfristige & nachhaltige Gesundheitsverbesserung)
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Datenquellen — Integration

P oder KPS
Landwirt |

= i >

o (Betrieb) Tierarzt [¢<---__

~~-_ Qs
. P HMS TPS oder WS
P oder WS oder WS o
‘7 .
,’I ~,
+f
’
I
i
—

weitere Datenquellen:
Klauenpfleger, Schlachthof, ...

% ™, externe Datenbereitstellung zur ZWS
1 .
i kY * Diagnosemeldungen+
(P— Zentrale g N Ti Landwirt, KI fl
| Zuchtverban ” \ (Tierarzt, Landwirt, Klauenpfleger)
i A bzw. LKV Gesundheits- ‘: * geburtsbezogene Meldungen (HITier)
. ]
\ | Leistungsdaten& | datenbank : i
4
1 13 _ '
\\ '\‘ , Tierbestandsdaten /
\ \ | stammdaten N (HTier) /
b} v v /
/
R ," 4 Diagnosen Betriebe
v Gesundheitsberichte Gesundheitsberichte H ,/ .
= Landwirt / Betrieb Tierarzt v JRe 17,4 Mio. 1.139
\\ (Management, Prophylaxe) (Herdenbetreuung) ,/, + 0,8 Mio. 10.454
LY ’
% PR .
\..‘__ Zuchtwerte fiir Gesundheitsmerkmale - Gesamt 18,3 Mio. 11.593

<"
(langfristige & nachhaltige Gesundheitsverbesserung)

(Rohdaten)

Laktationen Betriebe
ZWS 2208 2,6 Mio. 2.961

Datenquellen — Integration

Landwirt (A P oder KPS weitere Datenquellen:
. N ; Klauenpfleger, Schlachthof, ...
P (Betrieb) Tierarzt [¢-=--..

~~_ s
P P HMS TPS oder WS
':," oder WS oder WS e
,‘I \‘
r’,’
i

é ™, externe Datenbereitstellung zur ZWS
i1 \ .
v -:i> % * Diagnosemeldungen+
g B LKV , Y
:’ Zuchtverband - Zentrale \ (Tierarzt, Landwirt, Klauenpfleger)
| A bzw. LKV Gesundheits- i |+ geburtsbezogene Meldungen (HITier)
1 i 1
\ | |Leistungsdaten & »| datenbank : i
v A /
1 -4 . ]
X A Tierbestandsdaten /
\ \ | stammdaten N (HTier) Y,
\\\\‘ v ] ,l
A
R — I / Diagnosen Betriebe
N, Gesundheitsberichte Gesundheitsberichte ! e .
N e Landwirt / Betrieb Tierarzt r 4 17,4 Mio. 1.139
\\ (Management, Prophylaxe) (Herdenbetreuung) ,/’ + 0,8 Mio. 10.454
. ”
% PR .
\‘-..____ Zuchtwerte fiir Gesundheitsmerkmale <___,—"’ Ifesamt 18,3 Mio. 11.593
(langfristige & nachhaltige Gesundheitsverbesserung) (Rohdaten)
HMS = Herdenmanagement-Software, TPS =

Laktationen Betriebe
WS = Web-basierte Systeme (Zielgruppen-sj

ZWS 2208 2,6 Mio. 2.961
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Arbeit mit Gesundheitsdaten?!

M Datenerfassung
— Standardisierung, Systematisierung

M Datenverarbeitung
— Aufbereitung, Plausibilisierung, Verknupfung, Einordnung

B Dateninterpretation
— Analyseansatze, Auswertungsroutinen (Management, Zucht)

M Leitgedanke und Zielsetzung:
sichtbarer Mehrwert der Gesundheitsdatenerfassung allgemein
und speziell der moglichst vollstandigen, korrekten, differenzierten
Dokumentation zur Tiergesundheit

» Gesundheitsmonitoring und Zucht als starke Partner

online-Seminar, 26. September 2022 Gesundheitsdaten beim Milchrind: Erfassung und integrierte Nutzung (K.F. Stock)

Datengrundlage

B Datenquelle: betriebliche Aufzeichnungen zur Tiergesundheit

= behandlungsbezogene Dokumentation
tierarztliche Diagnose als Grund fiir Arzneimittelanwendung
oder sonstige therapeutische MaRnahme

= behandlungsunabhangige Aufzeichnung
weitere gesundheitsrelevante Daten (einschlieflich Diagnosen): Informationen aus
Routineuntersuchungen, Klauenpflege, ...

» Aufzeichnung durch den Landwirt (unter Einbindung von Experten:
Tierarzt, TGD, Klauenpfleger, Fltterungsberater, ...)

online-Seminar, 26. September 2022 Gesundheitsdaten beim Milchrind: Erfassung und integrierte Nutzung (K.F. Stock)
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Datengrundlage
B Datenquelle: betriebliche Aufzeichnungen zur Tiergesundheit
B gesundheitsbezogene Informationen
= Diagnosen, d.h. Angaben zu Erkrankungen Erfassungs- und
z.B. Milchfieber, Euterentziindung = Mastitis, Klauengeschwiire ~ Auswertungsschwerpunkt

= Befunde, d.h. (mogliche) Anzeichen fiir Erkrankungen
z.B. Lahmbheit, Nasenausfluss, Fieber

= BestandsmafBnahmen, d.h. vorbeugende Eingriffe oder Anwendungen
z.B. Milchfieber-Prophylaxe, Parasitenkontrolle, Klauenbad

online-Seminar, 26. September 2022 Gesundheitsdaten beim Milchrind: Erfassung und integrierte Nutzung (K.F. Stock)

Datengrundlage i

B Datenquelle: betriebliche Aufzeichnungen zur Tiergesundheit

B gesundheitsbezogene Informationen

= Diagnosen, d.h. Angaben zu Erkrankungen
z.B. Milchfieber, Euterentzliindung = Mastitis, Klauengeschwiire

= Befunde, d.h. (modgliche) Anzeichen fiir Erkrankungen
z.B. Lahmheit, Nasenausfluss, Fieber

= BestandsmaRnahmen, d.h. vorbeugende Eingriffe oder Anwendungen
z.B. Milchfieber-Prophylaxe, Parasitenkontrolle, Klauenbad

B systematische Diagnosemeldungen
= |deal: "Immer alles fur alle" (kontinuierlich, breit, korrekt)

= Realitat: gewisse betriebliche Unterschiede
z.B. Differenziertheit, Altersgruppen, Klauendiagnosen

online-Seminar, 26. September 2022 Gesundheitsdaten beim Milchrind: Erfassung und integrierte Nutzung (K.F. Stock)
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"Handwerkszeug" fir die Datenerfassung

M Standardisierung und Harmonisierung der Phanotyp-Erfassung
als Grundvoraussetzung fir aussagekraftige Analysen

B frihes Engagement im deutschen Milchviehsektor fiir die
systematische Erfassung und Nutzung von Gesundheitsdaten

= Zentraler Diagnoseschlissel (Staufenbiel 2003)
= ADR-Richtlinien und Standard fiir Gesundheitsdaten (2005)

= praxisorientierte Weiterentwicklung mit wissenschaftlicher Begleitung
(Veterinarmedizin, Tierzucht; seit 2005/2007)
— Zentraler Tiergesundheitsschliissel (ZTGS)

= nationale Referenz als international anerkanntes Modell:
"ICAR Guidelines for Recording, Evaluation and Genetic Improvement of
Health Traits" mit "ICAR Central health key" (ICAR 2012)

online-Seminar, 26. September 2022 Gesundheitsdaten beim Milchrind: Erfassung und integrierte Nutzung (K.F. Stock)

Standardisierte Datenerfassung

B Zentraler Tiergesundheitsschliissel (ZTGS)

= nationale (DLQ) und internationale (ICAR) Referenz

= einheitliche Verschliisselung (breites Diagnosespektrum)
— Uberbetriebliche Analysen mit unterschiedlicher Zielsetzung

= angemessenes Spektrum von Erfassungsoptionen:
einfach (grob) bis genau (detailliert / spezifisch),
bedarfsgerecht und flexibel

Zentraler Tiergesundheitsschliissel

— Gliederung in 3 Abschnitte
1) Diagnosen
2) BestandsmaBnahmen
3) Befunde - Zentraler Befundschlissel

]' Zentraler Diagnoseschliissel (ZDS)

— hierarchischer Aufbau:
9 Hauptgruppen (z.B. Stoffwechsel- und Mangelkrankheiten)
— Untergruppen (2.B. Energie-, Kohlenhydrat-, Fettstoffwechsel)
— — —> spezifische Diagnose (z.B. subklinische primdre Ketose)

online-Seminar, 26. September 2022 Gesundheitsdaten beim Milchrind: Erfassung und integrierte Nutzung (K.F. Stock)




Standardisierte Datenerfassung

B Zentraler Tiergesundheitsschliissel (ZTGS)

B Nutzung des Erfassungsstandards

= anwenderfreundliche, praxistaugliche Implementierung
als entscheidendes Akzeptanzkriterium

= Erfassungsbogen — elektronische Diagnosemeldung
- Herdenmanagement-, Veterinarsoftware
- Web-Anwendungen
- mobile Erfassungssysteme

Zentraler Tiergesundheitsschliissel

— Nutzung / standardisierte Erfassung:
insgesamt ca. 1000 Eingabemoglichkeiten ("Diagnosen" im ZDS)
Ausschnitte: Standarddiagnoseschliissel (376 ZDS-Diagnosen),
Vereinfachter Diagnoseschliissel (78 ZDS-Diagnosen)

— Implementierung in Herdenmanagement-Software

so komplex wie nétig!"
(z.B. HERDE, NETRIND)

[ "So einfach wie méglich,]

online-Seminar, 26. September 2022 Gesundheitsdaten beim Milchrind: Erfassung und integrierte Nutzung (K.F. Stock)

Schliisselcode | Fachbegriff
1. Organkrankheiten
1.01. Erkrankungen von Haut, Unterhaut und Haarkleid
1.02. Erkrankungen der Kérperwand
1.03. Erkrankungen der Hérner
1.04. Erkrankungen des Lymphsystems
1.05. Erkrankungen des Kreislaufsystems
1.06. Erkrankungen des Atmungssystems
1.07. Erkrankungen des Verdauungssystems
£ £33Y: 1.10. Klauenerkrankungen
1.08. Erkrankungen des Harnsystems - —
1.09 Erkrank des B 1.10.06. Nichteitrige Klauenerkrankungen
.09. rkrankungen des Bewegungsapparates 1.10.06.01. Hornsiule

1.10. Klauenerkrankungen 1.10.06.02. Hornspalt
1.11. Erkrankungen des Zentralnervensystems und der 1.10.06.03. Hornkluft

Sinnesorgane 1.10.06.04. Defekt in der weiRen Linie
1.12. Eutererkrankungen (auler Euterentziindungen) 1.10.06.05. Lose Wand
1.13. Euterentziindungen 1.10.06.06. Hohle Wand
2. Fortpflanzungsstérungen des weiblichen Rindes 1.10.06.07. Doppelte Sohle
3. Fortpﬂanzungsstﬁrungen des mannlichen Rindes 1.10.06.08. Pododermatitis nonpurulenta circumscripta
4. Infektionskrankheiten ... (auRer Lokalinfektionen 1.10.06.09. Pododermatitis nonpurulenta diffusa (Klauenrehe)

von Euter und Klauen) 1.10.06.09.01. | Pododermatitis nonpurulenta diffusa acuta
5. Parasitosen (Befall mit Parasiten) (akute Klaue.n.rehe) . .

- - 1.10.06.09.02. | Pododermatitis nonpurulenta diffusa chronica
6. Stoffwechselstérungen und Mangelkrankheiten .
i (chronische Klauenrehe)

7. Vergiftungen 1.10.06.10. Limax (Zwischenklauenwulst)
8. Verhaltensstérungen und Allgemeines
9. Gesundheitsrelevante Angaben ohne Auszug aus dem Zentralen Tiergesundheitsschliissel - Abschnitt Diagnosen

Diagnosezuordnung (aktueller ZTGS verfiigbar unter http://www.gkuh.de)
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A
. . vit
Datenerfassung in der Praxis

. . . I 1 I
Dlagnose (Elnzeltler) Einzefltierbuchung I—I il ‘ I_l
1) Tier auswahlen 2
) Identifikation I_I
2) Diagnosedatum eingeben, Hame Aukle Datum (26052012 |
Diagnosegruppe wahlen Stall N, B0 Biagnese | 1 Kiauen/Baina I~
(z.B. "Klauen / Beine") Sisperiienil
. . Ohimaike DE123456789012 oy "
3) Dlagnose wahlen 3. Fruchtbarkeit
(z.B. "Sohlengeschwiir" oder | L oereancn
n . ] | 6. Stoffwechzel- u. Yerdauung
Sohlenspitzengeschwiir") By i
4) ggf. Lokalisation wihlen | rane s st AR
(z.B. vorne links = "VL"); [ 3 ]
ggf. Bemerkungen erginzen Letum (96,1 2012 12
Riaghese 1. I_(Iqu_gn{E!gim_a i |_-__qj 1.6.Sohlengeschwiir E|
Lokalization f Bemedaungan | T = = | Diagnose wahlen |
2 B4 Lokalisation wahlen (1] Hﬁmhe =

1.1 eiBe-Linie-Defekt
1.2 Mandlasion { Eitrig hohle Wand
1.3.0oppelte Schle

3 Klauenfaule (D.interdigitalis)

4 Mortellarosche Krnkh. (D.digitalis)
5.Phlegmone (Schwellung des UnterfuBes)
L waschEnzehenphlegmUne(Panantlum)

il

1

1

1

1.2 Ballenhomiaule
4 1.

1

1

1

Batum fop o012 lefrie Hehandiung |
Dizgnese | 1 K|ayan/Beine Lu:] 1.6.3ohlenges chywiir [~

....................................................

VL V- (ma)f SDZeJchen) H
| Lokalisation wahlen

....................................................

I EEL 1.6.2.Rusterholz 'sches Sohlengeschwlir
1.6.3. Sohlenspltzengeschwur

1.7 Limax(Tylom)
1.8 Hornspalt
1.9.8onstiges (BW)
1.9.1.Liegebeuls

Plausibilisierung

B Verknupfung

= Diagnosemeldungen (Gesundheitsdatenbank vit)

= Stamm- und Leistungsdaten (vit); Bestandsdaten (HITier)

B Plausibilisierung

= allgemein / Standardprifungen
z.B. Tier-ID, Betriebsschlissel, zulassiger ZTGS-Code

= geschlechts-, zeitraum-, altersspezifische Diagnosen
gemald Angaben in erweiterter Fassung des ZTGS

Merke:

uberwiegend keine konkreten Plausibilisierungsansatze
(aktuelle ZTGS-Fassung mit 1.025 Eintrégen: N, ;=248 Geschlecht, N, ,=73, N, ,=236)




. o vit ::
Datenaufbereitung: Beispiele|

B Harmonisierung ("Glattung") bzgl. Melde-Sequenz
= Erst- vs. Folgediagnosen

= zeitlicher Verlauf der Diagnosemeldungen:
ein langwieriges und/oder multiples vs. mehrere Erkrankungsgeschehen

1) Ausgangspunkt: durchschnittliche Erkrankungsdauer (EDO) Fall 1 (Kuh A mit Mastitis-Meldungen)
14 Tage (Mastitis, Stoffwechselstérungen),
28 Tage (Klauenerkrankungen) bzw. DDatum |DCode DLok | ED | Ner
21 Tage (alle Gbrigen Diagnosen mit mogl. Wdh.) 10.11.2014|1.13.01.10. HL (14] 1
2) Einzelfall-Aufarbeitung auf jeweiliger Auswertungsebene: 12.11.201411.13.02.01.03.| HL 14| 1
Diagnose/Diagnosegruppe + ggf. Diagnoselokalisation innerhalb Tier
3) Summation der Erkrankungsgeschehen innerhalb Tier X Paritat 18.11.2014]1.13.01.02. HLJj21) 1

1
Nein = ED£0 2
NErkr +0
. A
ED = EDO erneute Meldung mit innerhalb der - langwierige Erkr.: ED+7
Nerer = 1 DDatum # ErstDDatum A letzten 7 Tage der ED (Nene +0)

Ja

erneute Erkr.: Ngy, +1

h ED S
HEs (ED +0)
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Datenaufbereitung: Beispiele i

B Harmonisierung ("Glattung") bzgl. Melde-Sequenz
= Erst- vs. Folgediagnosen

= zeitlicher Verlauf der Diagnosemeldungen:
ein langwieriges und/oder multiples vs. mehrere Erkrankungsgeschehen

1) Ausgangspunkt: durchschnittliche Erkrankungsdauer (EDO) Fall 2 (Kuh B mit Mastitis-Meldungen)
14 Tage (Mastitis, Stoffwechselstérungen),
28 Tage (Klauenerkrankungen) bzw. DDatum |DCode DLok | ED | Ny
21 Tage (alle Gbrigen Diagnosen mit mogl. Wdh.) 10.11.2014|1.13.01.10. HL |14] 1
2) Einzelfall-Aufarbeitung auf jeweiliger Auswertungsebene: 12.11.201411.13.02.01.03.|' HL |14] 1
Diagnose/Diagnosegruppe + ggf. Diagnoselokalisation innerhalb Tier
3) Summation der Erkrankungsgeschehen innerhalb Tier X Paritat 18.11.20141.1301.02. HRJ|14] 1

2
Nein = EDL0 =
NErkr 0
ED = EDO erneute Meldung mit . innerhalb der - langwierige Erkr.: ED+7
Nenr = 1 DDatum = ErstDDatum 5 I A letzten 7 Tage der ED (Ngrer £0)
erneute Erkr: Ng, +1
nach ED = (ED £0) Erke

online-Seminar, 26. September 2022 Gesundheitsdaten beim Milchrind: Erfassung und integrierte Nutzung (K.F. Stock)




>

Vit;:=:
Datenaufbereitung: Beispiele i

B Harmonisierung ("Glattung") bzgl. Melde-Sequenz
= Erst- vs. Folgediagnosen

= zeitlicher Verlauf der Diagnosemeldungen:
ein langwieriges und/oder multiples vs. mehrere Erkrankungsgeschehen

1) Ausgangspunkt: durchschnittliche Erkrankungsdauer (EDO) Fall 3 (Kuh C mit Mastitis-Meldungen)
14 Tage (Mastitis, Stoffwechselstérungen),
28 Tage (Klauenerkrankungen) bzw. DDatum |DCode DLok | ED | Ner
21 Tage (alle Gbrigen Diagnosen mit mogl. Wdh.) 10.11.2014|1.13.01.10. HL (14] 1
2) Einzelfall-Aufarbeitung auf jeweiliger Auswertungsebene: 12.11.201411.13.02.01.03.| HL 14| 1
Diagnose/Diagnosegruppe + ggf. Diagnoselokalisation innerhalb Tier .
3) Summation der Erkrankungsgeschehen innerhalb Tier X Paritat 28.11.20141.13,01.02. HL]|14) 2

>2
Nein = ED20
Nepe £ 0
. 2 . ot
ED = EDO erneute Meldung mit innerhalb der - langwierige Erkr.: ED+7
Neger = 1 DDatum # ErstDDatum | A letzten 7 Tage der ED (N £ 0)
a
N erneute Erkr.: Ngy, +1
nach ED =
(ED £ 0)
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Vit i
Datenaufbereitung — "Arbeitsbestand"

B Harmonisierung ("Glattung") bzgl. Melde-Sequenz
= Erst- vs. Folgediagnosen

= zeitlicher Verlauf der Diagnosemeldungen:
ein langwieriges und/oder multiples vs. mehrere Erkrankungsgeschehen

» aus Rohdaten extrahierter, flir Weiterverarbeitung geeigneter
Bestand an Gesundheitsdaten ("Arbeitsbestand")

online-Seminar, 26. September 2022 Gesundheitsdaten beim Milchrind: Erfassung und integrierte Nutzung (K.F. Stock)




%
vit::
Interpretation / Einordnung

B Diagnosemeldungen

= behandlungs- / arzneimittelanwendungsbezogen
(tierarztliche Diagnosen inkl. AuA-Belege)

= (ber die Pflichtdokumentation hinaus
(erweiterte Dokumentation im Herdenmanagementprogramm,
gef. "geburtsnahe Beobachtungen" in HI-Tier)

= inkl. spezieller Screening-Ergebnisse (Befundaufzeichnung unabhangig
von klinischer Auffalligkeit des Tieres), z.B. Routine-Klauenpflege
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Interpretation / Einordnung

M Diagnosemeldungen

= behandlungs- / arzneimittelanwendungsbezogen
(tierarztliche Diagnosen inkl. AuA-Belege)

= (ber die Pflichtdokumentation hinaus
(erweiterte Dokumentation im Herdenmanagementprogramm,
ggf. "geburtsnahe Beobachtungen" in HI-Tier)

= inkl. spezieller Screening-Ergebnisse (Befundaufzeichnung unabhangig
von klinischer Auffalligkeit des Tieres), z.B. Routine-Klauenpflege




. . vit ::
Interpretation / Einordnung

B Diagnosemeldungen

= behandlungs- / arzneimittelanwendungsbezogen
(tierarztliche Diagnosen inkl. AuA-Belege)

= (ber die Pflichtdokumentation hinaus
(erweiterte Dokumentation im Herdenmanagementprogramm,
ggf. "geburtsnahe Beobachtungen" in HI-Tier)

= inkl. spezieller Screening-Ergebnisse (Befundaufzeichnung unabhangig
von klinischer Auffalligkeit des Tieres), z.B. Routine-Klauenpflege

[ B Tierbestandsdaten (als Basis der Vergleichsgruppen-Definition) ]

vollstandige Aufzeichnungen zu Kontrollterminen

(zur Absicherung und Optimierung der Vergleichsgruppen-Definition)
= "Klauendaten" = tierindividuelle Dokumentation zu gepflegten Klauen

= aktive "gesund"-Meldung
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Zeitgefahrtengruppen

B Verknupfung

= Diagnosemeldungen (Gesundheitsdatenbank vit)

= Stamm- und Leistungsdaten (vit); Bestandsdaten (HITier)

B Anforderungen an gesunde Vergleichstiere:
"gesund" hinsichtlich bestimmter Erkrankung, wenn
mind. 75 % des erkrankungsspezifischen Risikozeitraumes
ohne Diagnosemeldung im Bestand

Informationsquelle DIREKT INDIREKT

Tiere mit Diagnosemeldungen Tiere ohne Diagnosemeldungen

- Erkrankungsfille - - Gesunde Vergleichstiere -
Gesundheitsdatenbank | Betrieb + Tier-ID + Diagnosedatum Tab.: Spezifische

+ Diagnosecode + ggf. Lokalisation Datenstruktur mit
HITier-Datenbank Betrieb + Tier-ID + Bestandseingangsdatum + Bestandsausgangsdatum z:;zg:;gg:;zg:ekter
Herdbuch Geburtsdatum, Geschlecht, Abstammung; Leistungsdaten (Kalbungen) Tiergesundheitsstatus
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. i vit ::
Zeitgefahrtengruppen i

B Verknipfung

= Diagnosemeldungen (Gesundheitsdatenbank vit)
= Stamm- und Leistungsdaten (vit); Bestandsdaten (HITier)

B Anforderungen an gesunde Vergleichstiere:
"gesund" hinsichtlich bestimmter Erkrankung, wenn
mind. 75 % des erkrankungsspezifischen Risikozeitraumes

ohne Diagnosemeldung im Bestand
(z.B. Mastitis Tag -10 bis 305, Puerperalstorungen Tag 0-50)

/Merke: h

Bestatigung der Tragfahigkeit der Grundannahme des konsequenten
Gesundheitsmonitorings (anwesend + diagnosefrei = gesund)

durch differenzierte Analysen im Bereich Klauengesundheit,

\aber: hohe Verantwortung in puncto Datenqualitétsmanagement!/
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Vit ::
Zentrale vs. dezentrale Auswertungen
KenngroRe dezentrale / innerbetriebliche Analysen zentrale / Giberbetriebliche Analysen
Auswertungs- in Herdenmanagementprogramm aus Herdenmanagementprogramm
grundlage eingegebene Diagnosen via ADIS / ADED Ubertragene Diagnosen mit

- gliltigem Diagnoseschliissel

- eindeutiger Zuordnung zu
bestandseigenem Tier

- plausibler Diagnose

Datenabgleich systemintern Standardcode (ZTGS)
(Herdenmanagementprogramm) HITier
Stamm- & Leistungsdaten (Herdbuch / vit)

Auswertungen deskriptive Analysen (retro- und prospektiv; | deskriptive Analysen (retro- und prospektiv;
vertikal), z.B. Inzidenzanalysen HERDE vertikal und horizontal);
genetische Analysen

Merke:

differenziertes Vorgehen fiir managementbezogene Auswertungen
(Gesundheitsberichte, Benchmarking) und zlichterische Analysen
("scharfere" Plausibilisierung, angemessene Modellierung)
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Vit :
ZWS fir Gesundheitsmerkmale

B  Merkmalsdefinition:
Anzahl Erkrankungsgeschehen innerhalb Laktation (O - N)

B Beobachtungseinheit: Laktation innerhalb Tier
— bei vorhandenen Gesundheitsdaten lGiber mehrere Generationen:
wiederholte Beobachtungen des Tieres

B Mehrmerkmalswiederholbarkeitstiermodell
(Klauengesundheit: Einmerkmalswiederholbarkeitstiermodell)

B Korrekturfaktoren (fixe Effekte) im Modell:
= Paritit (1, 2, 3, > 4)
= Herde x Jahr x Kalbesaison

Dokumentation (ZWS-Beschreibung): http:// www.vit.de
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Erkrankungskomplexe & Merkmale
M Eutergesundheit M Klauengesundheit
= Frithe Mastitis (bis Tag 50) = Limax (Tylom) e
= Spate Mastitis (nach Tag 50) e = Klauenrehe
» Mastitis-Resistenz e = Weile-Linie-Erkrankung

= Klauengeschwiire e
= Panaritium / Phlegmone o

M Stoffwechselstabilitat
= Ketose e
= Milchfieber o
= linksseitige
Labmagenverlagerung e

= Dermatitis digitalis
(Mortellaro'sche Krankheit) o
» DDcontrol o

B Fruchtbarkeit
= Nachgeburtsverhaltung e

= Endometritis o Heritabilitaten:
= Sterilitdt / Zyklusstorungen e e e
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Vit :
Routine-ZWS Gesundheit

B 13 Einzelmerkmale (Einzel-ZW) — 4 Komplex-Indizes und RZGesund

M Relativskala 100 £12
— Ausrichtung: Werte > 100 = vorteilhaft (mehr gesunde Tiere)

Merkmalskomplex | Gesundheitsmerkmal h? | Index-Gewicht | h? Index | Gesamt

?EZFEiSterﬁt Mastitis-Resistenz 0,08 100% 0,08 40
DDcontrol (DDc) (Dermatitis digitalis / Mortellaro) | 0,12 30%
Klauengeschwiire (KGS) 0,11 15%

RZKlaue Panaritium (digitale Phlegmone) (PAN) 0,09 15%

(KLG) WeiRe-Linie-Erkrankung (WLE) 0,06 15% S =2
Klauenrehe (REH) 0,03 15%
Limax (Tylom, Zwischenklauenwulst) (LIM) 0,11 10%
Zyklusstérungen (ZYS) 0,06 50%

?:::)pm Endometritis / Metritis (MET) 0,03 25% 0,07 15
Nachgeburtsverhaltung (NGV) 0,03 25%
Linksseitige Labmagenverlagerung (LMV) 0,03 40%

m":;:)abd Milchfieber (MIF) 0,04 30% 0,04 25
Ketose (KET) 0,03 30%

RZGesund (GES) 100
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Vit ::
Start ZWS1904: Selektionsdifferential i

M Unterschiede in den Raten erkrankter Toéchter von KB-Bullen
» jeweils untere und obere 25% der KB-Bullen nach Gesundheits-Index

untere 25% | alle Bullen | obere 25%

Ve e 86,3 100,5 112,7
T0. % Mastitis 21,1 13,4 7,2

Vater RZKlaue 91,7 101,3 110,2
T6. % Mortellaro 29,3 24,9 20,6
To. % Klauengeschwiire 19,2 14,4 11,3
To. % Panaritium 12,7 9,2 6,1
T6. % WeiBe-Linie-Defekt 11,2 9,3 81
T6. % Rehe 11,5 9,7 8,0
T6. % Limax 8,1 6,4 4,7

Datengrundlage Test-ZWS Dezember 2018 (gemischte Lernstichprobe):
2.665 Bullen geb. ab 2000; Daten von ca. 300.000 Téchtern mit ca. 600.000 Beobachtungen (alle Laktationen)
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Start ZWS1904: Selektionsdifferential il

B Unterschiede in den Raten erkrankter Tochter von KB-Bullen

vit ?

» jeweils untere und obere 25% der KB-Bullen nach Gesundheits-Index

untere 25% | alle Bullen | obere 25%
Vater RZRepro 90,5 100,8 110,0
T6. % Zyklusstorung 19,8 16,5 13,6
T6. % Metritis 13,1 10,0 6,9
T6. % Nachgeburtsverhalten 8,9 7,1 5,5
Vater RZMetabol 90,3 101,7 110,7
T6. % Labmagenverlagerung 3,7 2,1 0,9
T6. % Milchfieber 3,1 2,5 2,0
To. % Ketose 4,4 3,5 2,7

» Top25%-Tochter (Komplex-RZ): 30% bis 50% weniger Erkrankungen!

Datengrundlage Test-ZWS Dezember 2018 (gemischte Lernstichprobe):
2.665 Bullen geb. ab 2000; Daten von ca. 300.000 Téchtern mit ca. 600.000 Beobachtungen (alle Laktationen)
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Vit i
Start ZWS1904: Validierung

M Vergleich unabhangige gZW — gezeigte Erkrankungsraten 1. Laktation
» jungster Jahrgang KuhVisions-Kiihe (noch nicht in Lernstichprobe)

== gZ\W EFit —MAS-Inzidensrate% I-“(So\
118 2 N——"
ES
£
110 20 o
<
=
 ~
E 102 15 16 g
3 2
3 £
SR 12 2
o 2
@& N=10371
86 8 2
‘g’ o gZW-EFit =101
m
78 4 f @ MAS-Inzidensrate% = 10%
70 0
untere 25% gZW 25-49% 50-74% beste 25% gZW

Datengrundlage: ZWS1904 (gemischte Lernstichprobe)
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Praxisvalidierung aktuell

B von der Diagnose zum ZW und zuriick

120 —23-8 "3
26%
=
110 22
= 28
& 100 Soo
S 2
120 1 2 9
c 90 18 a
10000 & & =
[ =
110 % N : 219649 Tiere b
2 o | ) ) =
= = of A 9|
% 100 9500 S grzm1s ‘\@@15 U L s
) 2
0000 3 @ Milchmenge 1. Lakt.: 9439.5 kg 9zw
90 e
§ s RZN —e— Abgangsrate 1. Lakt.
80 8500 £ -
’L‘Jﬂjn ‘hga]e 4 0l 'LE’B'Q 120 X
(e 25 N (e <
e oo 8¢
gzZW 110 £
o H
= 163
; o) =
s RZM  —e— Milchmenge 1. Lakt. 2100 14§
N £
[o)
Q 12 g
Abb.: Gegeniiberstellung der genomischen Zuchtwerte (gZW) 96 -
aus der ZWS August 2022 mit den entsprechenden Phdnotypen fiir %0 =
Milchleistung (I.), Nutzungsdauer (o.r.) und Eutergesundheit (u.r.) LU 5 ®
(@ 3 (e

B RZEuterfit — —e— Mastitis 1. Lakt

3
vit ?

N : 224043 Tiere
@ RZN: 106

@ Abgangsrate 1. Lakt.: 19.4 %

N : 140971 Tiere
@ RZEuterfit: 103

@ Mastitis 1. Lakt: 13.1 %

Zusammenfassung & Schlussfolgerung

B Gesundheitsdaten sind eine bleibende Herausforderung
* inder Erfassung

= in der Analyse und Interpretation

M systematische Erfassung und Nutzung von Gesundheitsdat

en

funktioniert auch in der Routine — mit weiterem Ausbaupotenzial

= betriebliches Tiergesundheitsmanagement (Gesundheitsberichte)

= zlichterische Anwendungen (Routine-ZWS fiir Gesundheitsmerkmale)

» Datenqualitaitsmanagement und Begleitung des Gesundheits- A
monitorings als stete Begleiter der Routineanwendungen und
gemeinsame Aufgabe zur optimalen Nutzung der Moglichkeiten,
die Tiergesundheit auch ziichterisch zu verbessern )
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S IT—'Squtlonsfor.
0] Animal Production

PD Dr. habil. Kathrin F. Stock,
Tel.: +49 - 4231 - 955623; Email: friederike.katharina.stock@vit.de

Vielen Dank!

» Datenqualitaitsmanagement und Begleitung des Gesundheits-
monitorings als stete Begleiter der Routineanwendungen und
gemeinsame Aufgabe zur optimalen Nutzung der Moglichkeiten,
die Tiergesundheit auch ziichterisch zu verbessern
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WERT UND VISION

Gesundheitsdatenerfassung und
Gesundheitszuchtwerte in der Praxis

Tierarzteinformation 2021
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Rinder
Allianz

uuuuuuuuuuuuu

& Nutzen von gute Gesundheitsdatenerfassung als ein
Mehrwert in der Bestandsbetreuung

& In wie fern kann man die Gesundheitszuchtwerte im
Betrieb nutzen und die Gesundheit verbessern

Rinder
Allianz

uuuuuuuuuuuuu

W Gesundheitsdatenerfassung
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\\ Datenbereitstellung ey’

vvvvvvvvvvvvv

Herdenmanager

4

Managementprogramm

$

LKV oder LfA MV

4

VIT

Rinder
Allianz

vvvvvvvvvvvvv

a Kalbung: Verlauf, Geschlecht, Geburtsgewicht, Verbleib
@ Besamung

= Diagnose

a Klauen

= Befund

& Bestandsmallnahmen

& Gewicht: Absetz- und Jungrindergewichte

#
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Einheitliche Erfassung von Diagnosen W

WERT UND VISION

Ubersicht Zentraler Tiergesundheitsschliissel
1. Organkrankheiten
Fortpflanzungsstorungen des weiblichen Rindes
Fortpflanzungsstorungen des mannlichen Rindes
Infektionskrankheiten
. Parasitosen
. Stoffwechselstérungen und Mangelkrankheiten
. Vergiftungen
. Verhaltensstorungen

© 00 N O U A WN

. Bestandsmaflhahmen

Rinder
Allianz

Zentraler Tiergesundheitsschliissel

Aufbau 5 .
al Organkrankheiten
a 1.10. Klauenerkrankungen
a 1.10.06. Nichteitrige Klauenerkrankungen
a 1.10.06.15. Hornriss
a 1.10.06.15.01. Hornspalt (senkrecht verlaufend)
a 1.10.06.15.01.02. Axialer Hornspalt (an der Innenwand)

@ 1.10.06.15.01.02.01. Axialer Hornspalt mit Dermatitis Digitalis

& So genau wie moglich, aber so Allgemein wie noétig _

50



{ PR o s fgbun und Fruchtbarkait ] . ‘%@
VIt ::

Service & Daten aus einer OQuells

[ Kalbung oder Verkalbung melden ]

Geburtsveriauf Problem bis 50 Tage Fruchtbarkeitsstorung ab Milchfieber
nach der Geburt 14 Tage nach der Geburt

1
= = 2 o
2.04.03.
ior Tag 210: [Nmunlecrmrms] [ I:Ibnir'le!ﬂ'iendas ] [MZtTﬂgI:Elﬁgasadu'] —-{ Azyklie ] ( Michfieber ] [ Lakiafionsparese |
F irt iges Sekret, kein wassriges Sekret. schigimeitriges Sekret, kein
Fieber, ungestores Fieber, vermindertes Fieber, ungestories 2.05.02.01.01. 6.03.01.01. 6.03.01.01.05.
2.02.02.02.01. Aligemeinbefinden Aligemeinbefinden Allgemeinbefinden
Ab Tag 210: [ Verzogerter [Gebannmmuung]
_| Frishgeburt Wochenfluss
202020202,  2.04.05.01. 2.04.05.02. 2060801 .92.
et
2.03.01.01. 2.05.02.04.
o
Gebarmutterschieimhaut
2030102 2.05.01.01.
Missgeburt,
Missgebildetes
Kalb [Diese
Meidung nur bei
der Kuh)
2.03.01.03.
Rinder
BestandsmafRnahmen ko vaen
& Reproduktion: PG zur Reinigung, PK oder Steri 0.b.B., Brunstinduktion,

Ovulationssynchronisation

& Prophylaxe: Impfungen: Mutterschutz, Flechte, Grippe......, Parasiten,
Milchfieber, Stoffwechsel

& Trockenstellen: selektief oder nicht
& Enthornen

& Klauenschnitt

#
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Rinder
Allianz

\\ Unterteilung Erst- oder Folgediagnose O

& Nur Erstdiagnosen werden berticksichtigt
a Gleiche Diagnose innerhalb 14 Tage ist Folgediagnose
m Bei Zuchthygiene 21 Tage, bei Bewegungsapparat 28 Tage

Rinder
Allianz

nnnnnnnnnnnnn

\\ Plausibilitatspriifung in vit bei
Datenankunft

a Harte Kriterien: wenn Fehler, dann Abweisen des
Datensatzes, z.B. Ohrmarkennummer nicht bekannt,
Betriebsstatte ist nicht angemeldet, Datum fehlt oder ist

fehlerhaft

& Weiche Kriterien: angenommener Datensatz wird zur
Korrektur aufgegeben : Korrigieren, hinnehmen oder
|6schen, z.B. Kalbung fehlt, Tier nicht weiblich, GG liegt
schon vor

d
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mBeispiel Quartalsbericht

362 | Tiere mit 247 | 800 | Kalbungen- 82 | TU: 263
Abgange: 83 | Zugange: 35 | Kuhzshl. 383 | Anzahl Batriebe fur Betriebsdurchschnitt: 59

Schneliibersicht Gesundheitsauswartimgsn

Verlaul Gbes § Quantale:
Anteil Tiers mit Ersidiagnass e Atlerklasss

Q4-2019 82 (Anzahi5) 54 % (Anzshi§)

Anzahl Tiere mit Bestandsmafnahmen je Atterskiasss

04 - 2018, Anzahl und Anteil Tiere mil Erstdiagnose je Allersklasse.

Anzahl 3 Anzahl 1] 266
Kalbeveriauf fent fur 14 Kalbungen | Angabe zum Geschiecht fenit fur 0 Kalbungen WERT UND VISION

O - 20%8: Anzahl und Antsil Kallmmgen, Tot-und Schwargeburtan filr Kilha und Farsen |

“rizah Tiers | Al Tisre | Al Tiere
e mit mit mit

2%

Fe e e e
181 182 183 184 151 182 183 184

== Kihe == Farsen = Kalber Quartale

Verisuf iiber 8 Quartaie: Anteil Tot- und Schwergeburtan far Kihe und Firsen sowie
| Betrisbsdurchachmit i

Totgeburten Schwergeburten

vc‘! 1,.»’ ‘F«‘ w"’ ‘Fe? \g\-’

Quartale

———— Kihe = = = @ Befnebs Kiihe

Farsen = = = @ Betriebe Farsen

W Kohe W

éft'pp V@*&h 4 &,@*'

Farsen BN Kalber

03 - M30: Anvinil Abgan geursachan Hille (mBer zir Zuchl)

2%

%

1a%

E%

%

=T Gund

<30,
LaTg
1% 0|
1w
% 1%
R I%|
= L
s Im L
% 5
% 3%
o% T

0
wd '
"t&“s: p‘:f {;"‘ ﬁFﬁ“ 49";3; & &

Abgangegiinde
W LskiSon  WEab2 Laksaksn

1 Laktasan W ab2 Lakason

i .

3 EEE

s ¥ 3

& &

Quartale

BEjeicht  mittel B schwer BN OF BN nicht beabachist

Anzahl Kihe im Bestand: 421 | Anzahi Kihe mit Erstdiagnosen: 198 | Anteil Kihe mit Erstdiagnosen: 47.0 %

Q4 - 2018: Antedl Kuhe @ Anzahl Ersidiagnosan fur Baineb und Betnebsgurchschnitt

WERT UND VISION

S30% | mhne Disgoser  64,2%

1DagnEe  190%
109% B
o —

Varleuf tber 8 Quartsle: Anteil Kilhe mil Erstifiagnose firt die haufigsten Disgnosegruppen
A0

12 Monate:
i Atz Kivhe mit Ersidisgnoss
Wk

%

2

L3

0% e

£ ——

—* & Stofw.Verd.
™= =] (=) ) 751 ] =) 64 gestrichshe Linisn:
o @ Betrisba

04 - 2046 Andell Kilhe mit Ersidiagnose nach Lakiafichstadnim fir die viar hiufigaten Diagnosegropgen

1E0%
150%
1%
120
120%
1.0%
100%
Bo%
B
7%
BO%
so%
4.0%
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Anteil Kihe mit im Bersich 13.5% = 57 Kuthe mit Erstdiapnose
£4 - 2010 Antail Kithe mit Erstdiagnose fie die Faufigstan Diagnosen im Bareich Beweaungsappaiat
8%
5%
%
%
2% -
. . l .
= : | YT
Mortellare Limax ‘Sonal Klavenerkr. wmschr. Sohle.
Klauengesshwiir Weslle-Linie- Efkr. Senst Bewegung Dappeite Sahle
" Betrish ™ 3 Batriche
04 - 2010: Anzahl, Anisd und Betnebsdurchechnitt Kitha fur die haufigsten Disgnasen im Bereich
Bawegungeapparat
Q4 - 2019 - -
L Aszant | acted ) | @ Belrete
E. ﬂ_ 8
L % T ]
16 ¥
i E!,
4 12 05
KisuBnerks !é 07
0.5 0T
urngchy b, L3 G

12%
1%
a%
6%
2%
: s
. U S
Elmusnpeseimir Limax Sonst. Kisusmerks Dappehe Sa..
Mariellasa Wisifie Line Eib. Sonst a

= Befrieb B 7 Betrisbe

Anteil Kohe mit im Berexch 33,5% = 141 Kohe mit Erstdiagnose

04 - 2019 Anteil Kuhe mit Erstdiagnose for dis haufigsten Diagnosen m Bareich Reprodukiion
20%

15%

" Betrish B @ Betrizha

#

04 - 201% Arcshl, Antedl und Betrisbedurchschnitt Kithe fir dia haufigeten Disgnossn im Barsich Reprodulkdion

Kilhe ab 2. Lakiation {n=323)

Asted (%}
565 |
I=DEm

==

08

A5%

4%

iy .

.l B | _
25%

o

5%

10% £ - .

2 L LT

o .- — =

= Betrieh @ Betriebe

Anteil Kohe mit Erstdiagnosen im Bereich Euter: §.2% = 28 Kihe mit Erstdiagnose
Anteil Kohe mit chronischer Mastibis: 1.4% = & Kuhe mit Erstdisgnose.

04 - 2018 Anzshl, Anlsdl und Betrisbsdurchschnitt Kithe for die haufigsten Diagnosen im Sarsich
Eutsrerkrankungan

WERT UND VISION

\eriast ber 8 Cuarak; Antal Kite mit Mastiigen nach Lsktshon une L skistonsstaiom

bis 30. | skistionstag ab 30 Laktshonstag
2% 1
Lo W e ——
e B
% o
- -

B
FETS A ST
Quartale Quartale

- Batriab 1 Lsk = Betnebab2 Lak = = @ Betrishe 1 Lak = = @ Batriebe ab 2 Lak

Morialz: At Kihe mit Erstdiagnose far dis héufigsten Disgnosen im Seieih Elterkrantungan

Anteil Kohe mit im Bereich und
Erstdiagnose

04 - 2018 Anisil Kone mit Erstrliagnoes fur dis haufigstan Diagnosan im Barseh Stoffwechest. und
Vendainingsskiningen

1.5%
1.0%
O

Milchfieber/Feal Kstose SoJSlofiwechs Labmagenvesiag,

2,8% = 11 Kohe mit

WERT UND VISION

= Betrieb W& Betriebe

0 - 2078 Anzahl, Anzsf] und Betrisbsdunhschnil Kibe fr die haubgsten Disgnosen im Bersich Stoffwechsel-
und Verdsuungsstirungen
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Q4 - 2018: Anzahl, Anteil und Betrisbsdurchschnitt
fur Kalber ader Farsen fur die haufigsten
Diagnosegruppen

WERT UND VISION

04 - 2018 Anteil Junglers je Anzahl Erstdiagnosen Veriauf uber 8 Quartale: Anteil Kalber oder Farsen
mit Erstdiagnose for dis haufigeten
960% | GheDigposen  02,4%
/ 127 1 Disgriise 20%
0,4% 0,5%
00 D

\ertaut dbes & Guartale; Antsil Jungbiere mit Evsidisgnose je Alterkiasse

ans
Kalbar 0 - 14 Tg. % — e -
0% 181 182 183 184 191 192 193 1854
Quartsie
— Kaiber 15 Tg. - 12 Mon.
= / A ~ Farsen 12 Man. - Kalbung
i [TX] Quartale % B

A\

04 - 2018 Anieil Jungtiers mit Ersidiagnass

e Atarskissss und [ESQNOSSQIUDOE

ngﬁ‘“ @"é 4 _o\"‘d égv Qf : — Bewegung == Euter — Reproduktion
f f vga rﬂ,«} Sioffw.Verd.  — Infekt/Para  — Atmungssystem
— Mabelenz.  — Missbildung ~ — Sonst Erkrank.

&= Kalber 0- 14 Tg. Kalber 15 Tg. - 12 Mon. B Farsen 12 Mon, - Kalbung

Anzah| gen: 92 | Anzanl 3| Anzshl : 5| Anzahi 5| Absstzgewichta Tag 80 (30 - 110Tage)
Anzahl Kaiber mit acht 67 18 0 Kaliber anderer Rassen Merkmal Quaital Vorquartal ~ RBE Quartsl  RA Quarial Ranglerung RA
Es fehlen Geburtsgewichte fur O Kalber, Es fehlen Totgeburtsgewichte for 0 Kalber Anzsnd (o} 0 - 1778 103 |
LTZ (gée) TE41 8122 ees | NN |
Gewicht 1 1052 wio N
Wiegealier (d} 735 #18 T4 WERT UND VISION
Jungrindergewichte Tag 450 | 350-550 Tage)
Merkmal Quartal Vorquartsl  RBEQuartal  RA Quartal Ranglerung RA
Anzahd in) 5 £l 1850 1785
LTZ i) 8408 8045 a8 iz N
Gewieht a1 4435 a3 azse _ N |
Wisgeailer id) a7 4434 4253 141 |
Ersthesamungsgewichte | EB-Datum # 100 Tage)
Merkmal Quartal Voruartsl RSB Guartal A Quartal Ranglerung RA
Anzsh n) as 36 187 1520 . |
LTZ (gie) ar3y o072 8882 a2 N
Gewicht 4450 4435 4368 421 _ IR |
50 EBA Mon.| 153 145 148 148 |
Mnczahl = -
Gewichte | 56 (ko) | Betriche - Wiegealter (g} 4845 a4z as1,7 it} g
T
- o ‘Absetzgewicht Jungrindgewicht
35 Betristy 0% Betrish ow
a |
. . ) | | | |
20
e e S " 111
=
Quartale @ Betriebe @ Belrisbs
1%
mmleichi el mEschwer EBunbecbachtel rfehil ot
W e ik % sin i sie e ade e wid se0 40 oo oo ef™
AZSETUTE (1 hngenggasete iug)
o 5% Erstbesamungsgewicht Mittalwerte Gawicht
0% 900
Beirietr -
= B o
e
|||| || ||||||| |||||| o | | I||| || || | - S
o 5'&'- I L1 111181111 —— - =maem
| o
5 nER B Balrisbe L
ey > » . & R e
=~ Li - - ’
i L L T ;o ;
o140 L0101 TT T Sewick IR LD U BT TR FEEE LSS
= £ ®x £ 3 E L Eeschl  nilfled EEechwer EEABechachtel ekl EEOU s S
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Rinder

Allianz

\\ Rangierung

VA o

Rinder

100-Tage-Leistung (1. Laktation) F Quartal) 4 "Ianz
Markmal Cuartal Vorquartal | REE Quartsl  RA Quartal Rangierung RA Merkemal Quartal Vorquartal =~ REBQuartsl  RA Quartsl Rangierung RA
Anzahi Tiere a2 122 188 218 Wich (e} 342 a7 3A 33
Maleh (ag) 3178 az31 3120 3246 Fett (%) 414 374 4n 4,08
Fell tha) 1200 1227 1188 1221 Emweit (%) 3m 320 343 355 Sl St
et (%) 3 330 383 377 I 1 FIE-Quotient 147 117 118 s L .
Eiweitl (k) 1010 1023 985 06,2 I 1 Lakiose (%) 479 484 478 4,81 ]
Ehwelll (%) 318 ESk 318 325 ] | Zeizahi (Ted) 227 211 252 256 T .
Hamatal (ppr) 189 03 225 e | D

9. Laktation (305d-Leistung) Gesamtleistung lebender Bestand (12 Monate)

Markinal Quartal Vorguartal = REBGCusrisl  RA Quartsl Rsnigierung RA
Merkmal Quartal Vorquartal |~ REB Quarial  RA Quartal Rangierung RA o
T = = T 2 Anzsh o) 440 65 31471 44.228 1

- ailch (kg 30.344 27130 22883 23,618
Milch (g} 10.050 0.065 5025 2447 it g his it s i
Feil (kg} 3670 3830 3461 358.2 : : : :’:

Eiweill 200 882 774 ans
Fetl %) 385 388 354 381 E:‘: MJ. o i 25'0 bl
Eiweill (kg) 3280 3300 oze IRE 1 o mub: 2 i S e e S —;
Eheilh (%) 327 328 33 342 FTEH %;J s e i i -—-—-
Gesamtleistung gemerzter Bestand (12 Monate)
2. Laktation (305d-Leistun
L 9 Merkmal Cuartal Vorquartal =~ REEQuartal  RA Quarial Rangierung RA
Merkmal Quartal Vorquartal | REB Quarial  RA Quartal Rangierung RA ‘Anza n T 2 T WEE I
Anzahl Tiere 7o B3 138 158 Mileh (kg) 40673 42310 20775 31.084
Mleh (g} 13.007 13.028 10712 11.080 Pl k) 1.536 1504 1188 1207 H
Fatt k) 4030 4963 ane3 4237 Eiveil (kg 1.335 1385 1005 1081
Fett %) 378 381 38 383 I EKA (Man.} 247 U4 254 251
Etweil (kg) 4188 421.0 3508 305 | O (Mon ) 412 434 M8 340 | T
Eiweill (%) 323 323 33 344 LTEM kg 203 205 163 17.0 | . |
il T

ab 3. Laktation (305d-Leistung)
Markrnal Ohssrtal Vorguartal =~ REE Quartal  RA Quartal Rangierung R TU-Erfassung bei nachfolgender Kalbung
Anzahi Tiers: ns 167 180 2 i 1 Merkimal Quartal Voruartsl  RES Quartal A Quartal
Bailch frgh 12734 12688 11052 140 S Gesaml 100,0 1000 85,0 o074
Feat kg) 4B5.5 48T 4281 437 | — LAT (%) 1000 1000 BE6 853
FeL () ST 342 el 384 ] LAZ+ (%) 1000 1000 86,0 oE.4
Erwe=il (k) 4076 4057 7.2 3868
Enweifl (3) 320 320 332 330

Anteil positiver TU

Merkmal Quartal Vorquartal  RBB Cuartal  RA Quartal Ranglerung RA
Gesanit %) 542 59 B6.1 642 |
LAD (%) B0 7.7 772 &24 e
LA (%) 52,0 50,0 675 663

LAZ+ (%) 430 a5 60,1 562
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Beispiel Nutzung Gesundheitsdaten in der Praxis

Diagnosen

WERT UND VISION

Jahr > ‘ Monat }» | Jungviehgruppe > | []1.lak []ab2. Lak | []aktive Tiere Auswahl aufheben o

Auswahl: Kuh X Klauenrehe X

Bewegung 180,8%

Anteil Tiere mit Erstdiagnosen o

28.0%

13.4%

18.0% Jahr

Quartal

2 | S L S P R

A A2 AT A @
SRR R o9 g
LR ST 2> @

\\ Auswirkung der Vorbehandlung von
Trockensteller

a5

WERT UND VISION

a
antibiotisches Trockenstellen TS ohne ab
5
35
- o = nicht geheilt = nicht geheilt
= neuinfitziert = neuinfitziert
hom®&opathische = geheilt = geheilt
55 Vorbehandlung L gasind
® antibiotische Vorbehandlung
B TS ohne ab
20
B antibiotisches Trockenstellen antibiotische Vorbehandlung homéopathische Vorbehandlung
15
1
3 = nicht geheilt = nicht geheilt
0 = neu infitziert = neu infitziert
= geheilt = geheilt
gesund gesund
5
0
nicht geheilt  neuinfitziert geheilt gesund
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W Jahresbericht

40.000

Entwicklung Lebensleistung (Milch-kg)

=g G esamitleistung lebend

38.000

36.000

34.000

32.000

30.000

28.000

26.000

24.000

22.000

20.000

—e— Gesamtleistung gemerzt
- Testherden lebend
— == Testherden gemerzt

38.111

35.965

28.266

2016

2017

2018

2019

2020

Rinder
Allianz

WERT UND VISION

Rinder
Allianz

1. Nutzungsdauer, Lebensleistung, Lebenstagseffektivitat (lebende Kiihe)

vom 01.01.2020 - 31.12.2020

Betrieb Anzahl Le.bens- Fett Eiweill F'ett + EKA W Lebenft?g"s-
leistung Eiwei dauer | effektivitat
n kg Milch kg kg kg | Monate | Monate | kg Milch /d
Betriebe ? 1000 A+B-Kiihe
1.355 20.962 819 736 1.555 24,8 22,1 14,7
2,689 | 21.969 884 757 1641 | 26,1 254 14,0
1.500 22.229 854 756 1.610 24,7 238 151
2.633 24.835 926 828 1.754 22,3 254 17,1
1.082 21.801 766 730 1.496 24,2 22,8 15,2
1.138 21.650 814 731 1.545 24,5 231 14,9
1.147 22.791 906 809 1.715 23,2 25,0 155
1.289 22.352 915 762 1.677 24,6 26,9 14,2
1.563 21.592 814 764 1.578 234 229 15,3
1.468 29.289 1.114 1.001 2.115 25,0 28,5 18,0
1.478 23.818 900 825 1.725 25,0 21,6 16,8
1.280 19.817 771 655 1.426 24,7 19,8 14,6
Betriebe 700 bis 999 A+B-Kiihe
843 28.266 1.076 969 2.045 24,9 279 17,6
871 18.377 744 645 1.389 259 22,6 12,5
720 20.899 802 715 1.517 24,2 22,0 14,8
982 23.591 956 784 1.740 25,7 25,7 15,1
903 22.651 887 746 1.633 25,8 22,7 15,3
820 27.284 994 903 1.897 25,6 27,2 17,0
871 22.879 911 814 1.725 24,6 24,3 15,4
769 26.062 974 874 1.848 249 27,1 16,5
964 22.735 945 814 1.759 26,8 26,7 14,0
726 22.341 821 748 1.569 24,7 23,8 15,1
713 24.409 948 830 1.778 26,5 279 14,7
871 32.000 | 1.181 1.099 2.280 249 27,3 20,1
736 21.753 886 739 1.625 25,3 234 14,7
898 21.296 876 738 1.614 24,9 23,0 14,6
994 20.585 849 720 1.569 24,6 247 13.7

WERT UND VISION

Betriebe 400 bis 699 A+B-Kiihe
560 31663 | 1.255 1.064 | 2319 254 322 18,1
459 26.385 1.084 891 1975 258 256 16,9
475 32.354 | 1247 | 1.105 | 2352 245 27 18,2
403 28.405 1.121 995 2116 244 30,4 17,0
641 22.586 876 781 1.657 241 288 14,0
399 40.136 | 1.500 1.407 | 2.907 25,9 39,0 20,3
529 23.446 932 808 1.740 253 273 14,6
603 22.294 845 754 1.599 251 25,5 14,5
616 26.303 973 874 1847 246 283 16,3
580 24.068 969 830 1.799 249 27,3 15,1
652 26.512 1.039 929 1968 238 274 17,0
604 20.182 840 720 1.560 243 224 14,2
518 25.028 989 853 1842 259 27,0 iy
Betriebe 1 bis 399 A+B-Kilhe
397 28.234 | 1093 944 2037 246 285 17
131 29.451 1.155 1.006 2.161 24,2 31,4 17,4
383 29.008 1.098 984 2082 242 282 18,1
223 19.011 758 665 1423 235 24,1 13,1
208 25.790 1.046 896 1942 26,0 305 15,0
299 21.370 855 737 1592 258 25,2 13,7
186 25.630 914 860 1774 254 248 16,8
339 32.268 | 1.240 1.078 | 2318 25,1 29,3 19,5
MV 27.266 | 23.682 929 813 1.742 248 254 15,5
ST 13242 | 26.140 1.004 891 1895 25,1 274 16,3

#
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Rinder
Allianz

WERT UND VISION

6. Anzahl und Anteil Erstdiagnosen nach Erkrankungsgruppe am Bestand
Erstdiagnosen (ED) bei Kithen vom 01.01.2020 - 31.12.2020

Betrieb Bewegungs- Euter Reproduk- Stoff- Parasitosen +| Atmungs- Weitere RZ
apparat + tionsstor- wechsel Infektions- system Diagnosen* | Gesund
Klauen ungen krankheiten
n % n % n % n % n % n % n % 1]
Betriebe = 1000 A+B-Kiihe
767 40,4 | 560 295| 482 254 | 142 7.5 4 01 8 0,4 25 1,3 106
1.788 49,2 | 1575 433| 1.067 293| 755 208 5 0,1 132 3,6 427 11,7 106
673 312 614 28,5 667 309 | 268 124 0 0,0 47 22 | 253 1.,7| 107
1.073 298 948 26,3 318 8,8 788 21,9 0 0,0 88 24 0 0,0 -
319 201 486 30,6 162 102 63 4,0 0 0,0 1 0.1 187 118 -
982 64,9 161 10,6 97 6,4 139 9.2 0 0,0 8 0.5 506 334 -
667 43,5 566 36,9 682 445 141 9.2 0 00 | 875 571 9 0,6 107
864 502 489 284 | 1.024 595 338 196 0 0,0 22 1,3 | 474 275 -
1.161 56,6 242 11,8 236 115256 7.6 0 0,0 0 0,0 1 0,0 106
849 44,2 661 34.4 841 438 | 216 11,2 15 0,8 10 0,5 389 20,2 106
766 34,8 610 27,7 945 430 553 251 0 0,0 77 35 | 222 10,1] 108
751 37,6 342 17,1 240 12,0 278 139 7 0,4 o 4,6 61 3.1 107
Betriebe 700 bis 999 A+B-Kiihe

Rinder
Allianz

#
GEA

WERT UND VISION

16. Fruchtbarkeitsmerkmale Kiihe
Erstbesamungen vom 01.01.2020 - 31.12.2020

Verzoge- Bl ZKZ
Betrieb Rastzeit | Giistzeit | rungszeit B2 Bl (Vorjahr) NR 90 ZKZ (Vorjahr)
d d d d % d d
Betriebe = 1000 A+B-Kiihe
82,8 139,8 56,9 40,2 2,5 25 41,4 409 409
87,5 151,3 63,7 43,4 2,5 2,7 37.8 423 415
73,2 131,4 58,2 35,6 2,7 2,6 35,8 425 419
77,0 111,4 34,4 39,7 2,0 1,9 54,1 380 384
69,7 1255 55,8 38,6 2,5 2,5 39,0 392 390
87,6 130,8 43,2 42,4 2,1 2:3 52,3 401 406
77,6 126,6 49,1 ekl 2,3 2,1 42,1 398 390
79,1 132,0 53,0 39,6 24 24 41,9 399 409
70,0 1422 72,2 389 2,8 2,7 339 403 395
13,7 117,6 43,9 31,4 2,5 2,8 35,8 413 411
96,7 126,6 29,9 35,8 2,1 217 46,2 416 409
74,8 157,6 82,9 34,7 3,5 3,4 23,4 412 410
Betriebe 700 bis 999 A+B-Kiihe

#
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Rinder
. . Allianz
Komplexnoten in der Nachzuchtbewertung nach Geburtsjahrgang
35'0 WERT UND VISION
B0
83,0
82,0 : : i
BL0 ] : : I
80,0 1 1 1 Eoos
73,0 ! ! j |
78,0 - .
| Gesamtnote | Midchiyp | Korper | Fundament | Euter
122015 821 B22 817 814 8232
22016 828 823 832 825 830
E2017 83.0 83 831 822 834
2018 83,2 842 835 827 £831

Rinder
75 Allianz

78 Auswertung Nachzuchtbewertung nach Geburtsjahrgang
7.6
_‘;-‘; *Grofie bezogen auf 145 cm = 5 {+1cm entspricht +0,1 Binkte) WWERT UND VIS(ON
7.0 -
6,8 -
66
64
62
6,0 3
58 3
56 !
54
52 .
5.0
48 1 T
a6
44
42
4.0
38
36
34
32
30 ] s ; . e Strich-  Strich- Vorder .
| e " gy (Bt Lo e g D | | | el phe | s | | s T
| ter =3 neigung  breite o S| ekl winkel  gelenk stellung| ELNE hahe band ﬁ hﬁ ag':- tefe  lEnge nie gung
M5 55 | 53 | 62 | 54 | 4% | 54 | 47 | 42 | 43 | 54 | 63 | 55 | &% G0 | 48 | 53 | 6D | 64 | 55 | 5% | 5& | B4 |
mI016| 55 | 56 | 65 | 59 | 49 | 54 | 51 | 42 | 54 | 60 | &2 | £3 | ?0 | 66 | 49 | 57 | 62 | 66 | 56 | 55 | 57 | 64 |
W2017| 56 | 64 | 66 | 63 | 45 | 56 | 58 | 41 | 53 | 57 | 58 | E% | #5 | 71 | 47 | 57 | &5 | 71 | 55 | 59 | B4 | 7@
M20i8| 56 | 68 | €8 | 65 | 47 | 531 | 53 | 47 | 54 | 64 | &1 | 63 | 78 | #3. | 48 | &1 | B0 | 74 | 53 | 62 | &F | 7B
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WERT UND VISION

\\ Die Gesundheit verbessern

Gesundheitszuchtwerte

W RZEuterfit 40 %

RZKlaue 20%
W RZRepro 15%
M RZMetabol 25 %

RZGesund
weniger Krankheiten
weniger Abgange

geringere Kosten
gesuUndere Tiere

v Weltweit einmalig — alle wichtigen
Gesundheitsmerkmale werden abgedeckt!

+ Hochste Datenqualitat!
« Einzigartige Datengrundlage!

« Zuchtwerte fir alle typisierten
weiblichen Tiere verfiigbar!

Allianz
Gesundheit ,madein Germany"! W

WERT UND VISION

RinderAllianz GmbH, Am Bullenberg 1, 17348 Woldegk, Tel. 03963 2559-0 © www.richtigziichten.de www.rinderallianz.de

www‘rinderallianz.de
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Genomischer Zuchtwert <& phanotypische Leistung (1. LA)
& Merkmal: Milch-kg (305 Tg.)

mgZW Mkg —Mkg (1. Laktation, 305)
KUHVISION
1800 11200
10990 ~—
o
£
1200 10600 =
%)
X
10067 s
600 10000 ¢
3
® 9242 s
£ 9400 =
: B ;
5 600 8800 &
g N = 8625
8239 3
1200 - 8200 8 o gZW-Mkg= 398 kg
o
o Mkg = 9634 kg
-1800 7600
untere 25% gZW 25-49% 50-74% beste 25% gZW

Genomischer Zuchtwert < phanotypische Leistung (1. LA)

& Merkmal: Abgangsrate in %

mgZW-RZN —Abgangsrate % 1. Laktation
118 36 .
ES
£
12 0§
-
]
)]
)
106 2% 2
z
G §
E‘ 100 18 3
£
o =
2 9 2 8
8 N=4929
Q
88 6 ‘E 0 gZW =105
Hyl
z 2 Abgang-R =15 %
82 0
untere 25% gZW 25-49% 50-74% beste 25% gZW
VIT, 2019
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Genomischer Zuchtwert < phanotypische Leistung

a 1. Kalbung Merkmal: Anteil Schwergeburten (Kalbeverlauf 3+4)

mgZW mKV  —mKV KUHVISION
N

118 12

112 10

Phanotypischer Mittelwert KV-Schwer (3/4) in %

94 4
N= 84402
= £ 0 gZW = 102
82 0 o KV-SG= 5%
untere 25% gZW 25-49% 50-74% beste 25% gZW

VIT, Zili —

DD control proFit™

Der Zuchtwert gegen Mortellaro DDcontrol DD premium

Steigern Sie die Mortellaro-
Resistenz lhrer Herde!

DD control kennzeichnet
die 25 % besten Bullen

DD premium zeigt Ihnen
die 10 % Besten

Rinder
Allianz

WERT UND VISION

RinderAllianz GmbH, Am Bullenberg 1, 17348 Woldegk, Tel. 03963 2559-0
Bundesverband Rind und Schwein e.V., Adenauerallee 174, 53113 Bonn, Tel. 0228 91447-0 www.rinderallianz.de

www.rinderallianz.de
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Genomischer Zuchtwert & phanotypische Leistung (1. LA)
& gZW Mortellaro (DDc) <> % Mortellaro (DDc)

mugZW DDc =—DDc-Inzidensrate% KU SION
\/
118 36
30 R
110
30 £
Q
a
o 102 24
| t
X 24 8
R :
N 94 £
ﬂ 1S
18 ¢ N=6593
86 b3
‘e 9 gZW-DDc= 103
g g
78 e & o DDc-Inzidensrate% = 21%
T
70 6

untere 25% gZW 25-49% 50-74% beste 25% gZW —
Rinder
Allianz

\\ Betriebsebene L.

11877.5 o

12000
1000 - ;
11500 *q,:')
500 - 10858« 11000 % N : 410 Tiere
]

=
+10500 % @ gZW Milch: 122

@ gZW Milch

0 o
10000 5 )
0 @ Milchmenge 1. Lakt.: 10369.8 kg
| o3
—5001 9500 %,
F9000 -3
e
’)f)ol ° ) 40000 ')f)ol ° -
(\‘e(e ’L(D’ 60’ ‘Oe(e
O
gZW

BN gZW Milch —e— Milchmenge 1. Lakt.

#

64



120 —202.4 k;
F200 -
1101 73.5 L 180 g
2 160 E
5 100 =
S 140 2
A
901 3
1120 &
j 8
80 L1002
16010 b‘golo 1 D‘Olo ’l%olo &

\“\‘e(e 25" %0 o\oe(e

gZW

B RZS —e— Zellzahl 1. Lakt

Rinder
Allianz

WERT UND VISION

N : 410 Tiere
@ RZS: 101

@ Zellzahl 1. Lakt: 153.2 Tsd.

#

120 38.8

@ RZEuterfit

Bl RZEuterfit —e— Mastitis 1. Lakt

D

N
o uu o U o u»u O

Phanotypischer Mittelwert in %

w W

e

Rinder
Allianz

WERT UND VISION

N : 409 Tiere
g RZEuterfit: 100

@ Mastitis 1. Lakt: 20.8 %

#



Rinder

N
P g S
60 c
110+ 2 N : 706 Tiere
v 50 9
E :
ﬁ 100 L 40 = @ RZKlaue: 105
- £
Q 30 & @ Mortellaro 1. Lakt: 36.8 %
90 g
1200
LU
80- o
(S
\)“‘e

B RZKlaue —e— Mortellaro 1. Lakt

Rinder
Allianz

WERT UND VISION

120 20.5
r20
110 15 N : 350 Tiere
100 10 @ gZW maternale Totgeburten: 102

@ Totgeburtenrate 1. Lakt: 7.4 %

@ gZW maternale Totgeburten
Phanotypischer Mittelwert in %

(o]

o
d\i
(S}

80-

9ZW

EE gZW maternale Totgeburten —e— Totgeburtenrate 1. Lakt

#
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Rinder
Allianz

WERT UND VISION

120 14.5

-15.0 X
[ ==
+12.5 5
1104 % N : 276 Tiere
£10.0 2
ﬁ = @ RZN: 104
@ 100 Lgm & :
2 Sl
L 5.0 é @ Abgangsrate 1. Lakt.: 5.4 %
90 g
n55 £
80 -
’f:,o[o &golio 1 &nfu ’],60!0
0.@(8 7% 50" ODe(e
gZW

B RZN —e— Abgangsrate 1. Lakt.

Neue Gesundheitszuchtwerte

Gesunde Kédlber kann man ziichten!

A
Ab August 2019 B it

Mit dem RZKalberfit

FUr vitalere und fittere Kélber!

die Uberlebensrate

der kommenden Generation

steigern.
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gZ\W-Korrelationen

Direkte Gesundheit €<= klassische Merkmale

& enge Beziehungen von Gesundheit und Nutzungsdauer
& positive Korrelationen zu RZN fir alle Gesundheitsmerkmale
& auch vor Einfihrung ZWS fiir Gesundheit positiver genetischer Trend
& Gesundheitsmerkmale untereinander moderat positiv korreliert (~0,2 - 0,3)

SBT ,Bullenbasisjahrgange’ geb. 2008-2010 (n=1589, ZWS 1804)
Gesundheitsmerkmal RZM RZS RZE Fun Eut RZN RZR RZKm

RZEuterfit 0,08 057 015 012 024 041 021 0,10
RZKlauen 015 023 017 082 014 041 017 0,11
RZRepro 0,06 022 003 016 006 041 045 0,18
RZMetabol 012 0413 002 009 006 08 014 0,02
VIT, 2019
Zusammenfassung

Welchen Vorteil bringen Gesundheitszuchtwerte?

& Relativzuchtwert Ziel:
funktionale Nutzungsdauer (RZN) Gesundheit I
a Vitalitat |
& Gesundheit Hilfsmerkmal
@ Robustheit . oa0s
a Fruchtbarkeit |

Nutzungsdauer — ZWS
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Zusammenfassung

Welchen Vorteil bringen Gesundheitszuchtwerte?

Ziel:
a Selektion auf direkte Gesundheitsmerkmale Gesundheit

ahoherer Zuchtfortschritt
agezielte Anpaarung
aZW finden sich in der Praxis wieder

a Gesundheitszuchtwerte basieren auf

a Standardisierter Datenerfassung deutscher Betriebe

Gesundheitsdatenerfassung
ZWS
Bullen mit hohen Gesundheitszuchtwerten

& GroRe Kuh-Lernstichprobe

Wie bringe ich meine Herde auf Erfolgsspur?

& flr mich wichtige Merkmale festlegen (individuelles Zuchtziel)
& Gesundheitsmerkmale unbedingt beriicksichtigen

& weibliche Tiere typisieren (als Kalb KU Q_O}

& typisierte weibliche Tiere mit Hilfe eines Anpaarungsprogrammes ON
optimal besamen
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Mehr Wissen! KU SION

Genomische Selektion als Management-Tool?!

& Genomische Zuchtwerte fir alle Kalber, Jungrinder und Kihe
M i | Ch | ei Stu ng B Ergebnisse Zuchtwertschatzung

o NI
vit: DE 13059 87745 Batida

e Rassa: Holstan-Sbt ‘Geschlecnt: walbich Drueksaum: 20012020
03122018

Exterieur B Ewam, men i
g
Fruchtbarkeit v e | Y pSimmy Soprer

oE ussaTs ~ MV US 71630809
[ v us7aseeres i
M US 3141560885 Ragen

Gesundheit e

MMV US 71703339
Montross

Funktionale Merkmale

Kalberfitness

RzKaborft 108 102 101

Gesundneitsmerkmale
W

& Aktuelle Auswertungen und

Ergebnisdarstellung fir Betriebe

a Selektionslisten
a BAP

HHS  CDH  BK
HeF  COF Az

a Selektion
& Welche Kalber ziehe ich auf?
& Welche Jungrinder nehme ich zur Remontierung meiner Herde?

& Anpaarung
& Wie paare ich meine Jungrinder und Kiihe richtig an?

& Vermarktung
& Welche Kélber, Jungrinder, Tragende Farsen o. Kiihe vermarkte ich?

& Controlling

& Wie entwickelt sich das genetische Niveau meiner Herde in den wichtigen
Merkmalen?

#

70



Selektionsentscheidungen

| Kalbertypisierung \
I
| Aufzucht ja/nein |

I
Jungrind | — [ Verkauf|
I

25 % beste | \ 50 % mittlere \ | 25 % selektierte \
* Besamung mit » Besamung mit guter Genetik * Besamung
* mit gesextem Sperma
* mit ,besten” Bullen \
. Verkauf
Reproduktion als Tragende

der eigenen Herde

Verkauf
als Abgekalbte

Fazit

& Funktionale Merkmale und Gesundheitsmerkmale kdnnen jetzt viel gezielter
bearbeitet werden z.B. Vermeidung von Totgeburten, Reduzierung von Mastitis
oder Mortellaro

& Mit Nutzung eines Anpaarungsprogrammes sind schnelle zlichterische
Fortschritte moglich

& Die Typisierung weiblicher Tiere bringt nochmal deutlichen Fortschritt
& Die Zuchtwerte finden sich in der Praxis deutlich wieder

U Zucht auf Gesundheit ist ein wichtiger Baustein, um die Herde auf die
Erfolgsspur zu bringen!

#
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Vielen Dank fiir lhre Aufmerksamkeit !

www.rinderallianz.de
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Martin-Luther-University Halle-Wittenberg
Institute of Agricultural and Nutritional Sciences (IANS)
Animal Breeding

Schlussfolgerungen aus dem System
“Gesundheitsdaten — Gesundheitszuchtwerte”

Prof. Dr. Hermann H. Swalve

Martin-Luther-Universitat Halle-Wittenberg

Online-Seminar fir Tierarzte, Herdenmanager, Landwirte
Teil IV
27. September 2022

Inhalte des Teil IV

+* Genetischer Fortschritt fir Gesundheit in der
Gesamtpopulation

_, | RICHTIG
+¢ Zucht als unterstiitzendes Tool zur nachhaltigen

Verbesserung der Gesundheit ZUCHTEN.

+» Vergleich des deutschen Systems (VIT, Rasse Holstein)
gegeniber anderen Ansatzen
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Die Heritabilitat eines Merkmals

. +¢ ist ein Quotient aus additiv-genetischer Varianz und phanotypischer Varianz
(die additiv-genetische Varianz ist ableitbar/schitzbar aus der Ahnlichkeit verwandter Individuen)

7

%+ ist eine Zahl zwischen Null und Eins bzw. zwischen Null und 100 %

+* ist einerseits eine biologisch bedingte GroRe, andererseits aber auch verdanderbar, z.B. dadurch,
dass Messfehler bzw. Fehler Gberhaupt bei der Merkmalserfassung verringert bzw.
vermieden werden

+¢ ist ein Indikator dafir, welchen Anteil an der Auspragung eines Merkmals die Gene haben und
welche Anteile umweltbedingt sind

e

*

ist aber noch keine finale Aussage darlber, ob man fir Verbesserungen in einem bestimmten
Merkmal auch ziichten kann

h? = (O'ZA / GZP)

Genetischer Fortschritt (R, AG)

. ¢ wird in der Riickschau gemessen als Entwicklung der mittleren Zuchtwerte tber die Jahre

¢ kann vorausgeschdtzt werden nach folgender Formel

a)R=i h? Gp i = Intensitit der Selektion
b)R=i ho, (bei Eigenleistung)
R=i It Oa (allgemein ausgedriickt, bei Indexselektion)

=>» Rein multiplikative Formel, wenn nur ein Parameter vergroRert wird, wird das Ergebnis auch gréBer
=>» Der Ziichter sollte sich also um alle drei Parameter kimmern

=>» Heritabilitdten und die additiv-genetische Varianz kdonnen durch die Messgenauigkeit
des Merkmals verandert werden

=» Gerade bei Merkmalen der Gesundheit ist es so, dass h? oft klein ist, o, aber relativ sehr groR ist
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Genetischer Fortschritt fiir Gesundheitsmerkmale

R=i It Oa (allgemein ausgedriickt, bei Indexselektion)

=>» Rein multiplikative Formel, wenn nur ein Parameter vergréBert wird, wird das Ergebnis auch groRer
=>» Der Ziichter sollte sich also um alle drei Parameter kiimmern

=>» i erhéhen = sehr scharf selektieren, d.h. nur Tiere mit den besten Zuchtwerten zur
Anpaarung verwenden
=> keine Tiere mit Zuchtwerten <100 zur Zucht verwenden

=>» prazise Daten erfassen, Betriebe anleiten bei der Dokumentation, viele Daten erfassen

=> Heritabilitat (h?) und genetische Variation (5,) wird groBer, damit steigt r,
=>» viele Daten (n !) steigern r;, noch weiter

Genetischer Fortschritt fiir Gesundheitsmerkmale

R=i It Oa (allgemein ausgedriickt, bei Indexselektion)

+¢ Heritabilitdten meist im Bereich von 0.03 bis 0.12 (im System dt. Holsteins)
s Aber reichlich Variation vorhanden

+¢ Teils auch besondere Moglichkeiten der genomischen Zuchtwertschatzung aufgrund
der genetischen Architektur eines Merkmals (Beispiele: Zellzahl, Dermatitis Digitalis)

*
0‘0

Deshalb genetischer Fortschritt im Bereich Gesundheit moglich!

X/
0‘0

Dies bedeutet natirlich nicht, dass man sich nicht kurativ um das Einzeltier kimmern sollte

DS

» Vorteil der Ziichtung: Nachhaltiger Effekt in der ganzen Population
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Entwicklung des Relativzuchtwertes Gesamt (RZG)

Nutz- Weibliche Kalbe- .
Milch | Exter- | Zell- | oo Zucht- Fruchtbar. | merkmale Gesund- K_alber- 5
ieur | zahl leistung : heit fitness
dauer keit (maternal)
RzZG
(98-02) 56 20 14 6 4 - - 100
RzG
(02-08) 50 15 5 25 5 - - 100
RZG Ab
April 2008 45 15 7 20 - 10 3 100
RZG Ab 3
April 2021 36 15 - 18 - 7 (mat+dir) 18 3 100

Ab 2021: GESUNDHEIT besteht aus Euterfitness (Mastitisanfalligkeit, 40%), Stoffwechselstabilitdt (25%), Klauen (20%

und Repro-Storungen (15%)
Aufgrund der Tatsache, dass auch die Zuchtwerte flir Gesundheit genomisch geschatzt werden kénnen, kénnen
Zuchtwerte fir Gesundheitsmerkmale auch fir friihere Bullen, deren Tochter gar keine Phanotypen fir Gesundheit

geliefert haben, mit vergleichsweise hoher Sicherheit geschatzt werden

Der Relativzuchtwert Gesamt (RZG) ab April 2021

Merkmale im Zuchtwert

Gesundheit (RzGesund)

18%

Nutzungsdauer (RzN)

18 %

Milchleistung (rzm)

36 %

rzc W

Exterieur (20 % Korper,

35 % Fundament und 45 % Euter)

15%

Fruchtbarkeit (rRzr)

7%

Kéalberfitness (Rzkalberfit)

3%

Kalbeverlauf

(1,5% RZKm und 1,5 % RZKd)

3%

Datenbasis: Vereinigte Informationssysteme w.V. (vit)
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Relativzuchtwert

Genetischer Trend fiir Bullen in der kiinstlichen Besamung der Rasse Holstein Schwarzbunt
Quelle: Swalve, H.H. (2020) eig. Berechnungen auf der Basis Zuchtwertergebnisdatei des VIT Verden, Stand 08/2019

Relativzuchtwert

160
=== RZG === RZM === RZS RZE === RZN === RZR
150 | =®=RZGesund=@«RZMas =@ «RZKL ® -RZMet @ =RZRep

140

130

120

110

100

90

80

70 L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L )

1998 1999 2000 2001 2002 2003 2004 2005 2006 2007 2008 2009 2010 2011 2012 2013 2014 2015 2016 2017 2018
Geburtsjahr KB-Bulle

(Nur Bullen im 9
deutschen Besitz)

Genetischer Trend fiir Bullen in der kiinstlichen Besamung der Rasse Holstein Schwarzbunt
Quelle: Swalve, H.H. (2020) eig. Berechnungen auf der Basis Zuchtwertergebnisdatei des VIT Verden, Stand 08/2019

115

110

100

95

90

85

80

- Gesundheitsmerkmale
==RZGesund ===RZMas ===RZKL RZMet =e=RZRep

Gesund = Gesamtindex Gesundheit
Mas = Klinische Mastitis = Euterfitness
KL = Klauenerkrankungen

Met = Metabolische Stérungen

- Rep = Stoérungen des weiblichen
Reproduktionstraktes

1998 1999 2000 2001 2002 2003 2004 2005 2006 2007 2008 2009 2010 2011 2012 2013 2014 2015 2016 2017 2018 10
Geburtsjahr KB-Bulle
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Zuchtwertschatzung fiir Gesundheitsmerkmale beim Holsteinrind im Ausland

1. Niederlande (1)

ﬂ

+*» Detailliertes Erfassungssystem und System
der Zuchtwertschatzung, teils seit 2010

% Heute vornehmlich (im Marketing des
Bullenspermas) summarische Betrachtung

= Klauengesundheit

= Ketose

= Eutergesundheit (Mastitis) \ [ crvessroren 7

ATLANTIC CRVD
- — |
o . E » Mr. Gesundheit
n » Sehr robuste Kithe
» Fiir maximale Sicherheit
DELTA ATLANTIC 2WS 12/2020
Ramos x O Man x Jocko Besne
DHV 500461 ala T35 Geb 30.06 2008
R2G 4 RZD 92 B Aa2
LEISTUNG (Original DE) SI99% | T8, 76.278 | Betr. 10.578 EXTERIEUR (Orgral DE) SI99% 170, 42373 | Ser. 4641

= Zellzahl
= Kalbemerkmale

Mich For % Fott iy Bwol %  Eweitkg Karper Michtyp  Funcament  Euter wze
170 40,03 4 w021 “5 109 n” m %4 101
CRVEFFIZIENZ +0% Secko L : I gt W
Starke schwach stark "3
t
(Ssng e | — — — o) ! e _8
Sockernaigung  ansseigend ! abfalienc 909
Nutzu LT "
schmal brok 102
Eufiosfriorz agw | I | 1 I s - o ety vl P
t
Berssienz o m | | | | I o7 org parslel 122
Hirarbalw. stedl gewinket 105
Qauvendagonale ‘arg g arz 93
Sowegeg chiacke = =
- 108 Vordereusaraut aza fost L2
t
T e | T o w2
> Enertete et hoch 100
— Ceee 01
- - | | | = e
Encrihaveh e -] I I ) Stichplvome _ auten men 97
Zoltzahi wm m Strichpl. hinten auten nen 8
Kaibeverad dr. = | I | %07 Strichisnge oz lang 102

Zuchtwertschatzung fiir Gesundheitsmerkmale beim Holsteinrind im Ausland

1. Niederlande (2)

11

ﬂ

Tabel 1 - Vergelijking van de werkelijke prestaties in de eerste tot en met
derde lactatie op praktijkbedrijven van de 25 procent hoogst en de
25 procent laagst scorende koeien voor CRV Gezondheid.

Minste 25% Beste 25%
CRV Gezondheid CRV Gezondheid

23 w2

161 107

43,0 27,0
% stinkpoot 15,0 9,0
% ketose (alleen 3e lactatie) 12,0 7,0

% levende kalveren (eerste

kalving) ( 820 93,0

22 19
agen tussenkalftijd 408 385

https://www.crv4all.nl/fokwaarden/crv-fokkerijgetallen/fokken-
op-crv-gezondheid-en-crv-efficientie-brengt-zichtbaar-resultaat/

Schlechtestes
Quartil
nach
CRV Gezondheid

Bestes Quartil
nach
CRV Gezondheid

Index CRV Gesundheit
Zellzahl in Tsd.

% Subklinische Mastitis

% Dermatitis Interdigitalis
(Féule)

% Ketose (nur 3. Laktation

% Lebende Kalber (1.La.)

Anzahl Besamungen je Tier

Zwischenkalbezeit

~
o

Vergleich von Parametern und Inzidenzen fur Erkrankungen zwischen den schlechtesten und besten
25 % im Merkmal CRV-Gesundheitszuchtwert




Zuchtwertschatzung fiir Gesundheitsmerkmale beim Holsteinrind im Ausland
2. USA, offizielle Zuchtwertschatzung durch CDCB (1)

¢ Zuchtwertschatzung fur Milchfieber, Labmagenverlagerung, Ketose, Mastitis, Metritis,
Nachgeburtsverhaltung seit April 2018

+«* Ursprunglich in den zugehorigen Forschungsarbeiten (Parker-Gaddis et al., 2012, 2014)
gab es auch die Merkmale Ovarzysten und Lahmheit, beide Merkmale zeigten nur sehr niedrige

Heritabilitaten

+» Datenbestand 2014 < 150.000 Kiihe

13

Zuchtwertschatzung fiir Gesundheitsmerkmale beim Holsteinrind im Ausland
2. USA, offizielle Zuchtwertschatzung durch CDCB (2)

Heritabilitaten und genetische Korrelationen fiir Gesundheitsmerkmale (US-Daten,
Parker-Gaddis et al., 2014)

Table 2. Estimated heritabilities (SD) on the diagonal with estimated genetic correlations below the diagonal from multiple-trait pedigree-based

analysis with first-parity records

Cystic Displaced Retained
Trait ovaries abomasum Ketosis Lameness Mastitis Metritis placenta
Cystic ovaries 0.03 (0.01)
Displaced abomasum —0.07 (0.15) 0.22 (0.03)
Ketosis —0.16 (0.16) 0.66 (0.07)* 0.09 (0.02)
Lameness —0.06 (0.24) 0.10 (0.18) 0.25 (0.19) 0.02 (0.005)
Mastitis 0.16 (() 17) 0.04 (0.11) 0.10 (0.12) 0.26 (0.17) 0.06 (0.01)
Metritis —0.25 (0.18) 0.22 (0.12) 0.22 (0.14) 0.07 (0.18) —0.22 (0.12) 0.04 (0.01)
Retained placenta 0.24 0.18) 0.42 (0.11)* —0.01 (0.14) —0.16 (0.20) 0.33 (0.11)* 0.56 (0.10)* 0.22 (0.04)

*Genetic correlations significant at P <

79
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Zuchtwertschatzung fiir Gesundheitsmerkmale beim Holsteinrind im Ausland
3. USA, Zuchtwertschatzung ZOETIS

Mastitis
Metritis

Nachgeburtsverhaltung
Labmagenverlagerung

Ketose
Lahmheit

Heritabilitaten und weitere genetische Parameter in der
ZOETIS — Zuchtwertschatzung (Vukasinovic et al., 2017)

Trait’

92

h*

rll 0!1
MAST 0.069 0.167 0.141 (0.019)
METR 0.059 0.126 0.099 (0.025)
RETP 0.073 0.124 0.100 (0.038)
DA 0.081 0.115 0.110 (0.051)
KETO 0.059 0.103 0.104 (0.066)
LAME 0.063 0.149 0.140 (0.028)

¢ Datenbestand 2016 < 115.000 Genotypen, zwischen 2 und 4 Millionen Diagnosen

¢ Mittlere Sicherheiten der genomischen Zuchtwertschatzung zwischen 40 und 50 %

+*» Zuchtwertschatzung fur Labmagenverlagerung, Ketose, Mastitis, Metritis, Lahmheit und
Nachgeburtsverhaltung seit Marz 2016

15

Zuchtwertschatzung fiir Gesundheitsmerkmale beim Holsteinrind im Ausland
4. Kanada, offizielle Zuchtwertschatzung durch CDN (jetzt: Lactanet) (1)

Neurologische Erkrankung =» Spastisches Syndrom =———>

¢ Schrittweise Einfiihrung der Zuchtwert-
schatzung fur Gesundheitsmerkmale

Data Pipeline

Development
Extension

System

Date (Target)

Mastitis Resistance
(Clinical Mastitis)

August

2014

Metabolic Diseases
(Ketosis, Displaced
Abomasum)

December

2016

Hoof Health
(Digital Dermatitis and
7 other hoof lesions)

December

2019°

Fertility Disorders
(Cystic Ovaries, Metritis,
Retained Placenta)

December

2020

Feed Efficiency

April
2021

Crampiness

(2022)

Calf Health

(2023)

Resiliency

(2024)
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Zuchtwertschatzung fiir Gesundheitsmerkmale beim Holsteinrind im Ausland
4. Kanada, offizielle Zuchtwertschatzung durch CDN (jetzt: Lactanet) (2)

Beispiel aus der aktuellen
Zuchtwertschatzung

ﬂ

Monday, March 22, 2021 | | Englsh v
L .. || Eng|
. Signin
Lactanet @ user Name: Password: -
ey .. @ Forgot Password? | Sign Up
| Home | company | calendar | Links | Contactus |
Animal Query = | pnimai Query Group Query Active List Query Refinement
Calculat N
i STANTONS ALLIGATOR-ET Genatest rorm Sreed associstion
Articles EIGEGE Prod Type  Functional Health  Calving  Progeny Pedigree  Inbreeding
Genetic - = =
Evaluation Genetic Evaluation Summary
T _ HO840M3128769279  STANTONS ALLIGATOR-ET ALLIGATOR
s 02001010593 ET BW POF A1A2 CVF RDF BYF BLF DPF Born 15JAN-15  21.36%INE  19%R
Association Tools
= Sire: HOUSAM72044077 MO! MCC KINGBOY-ET 19-0CT-12  10.44%  20%
Data Sconess Dam: HOCANF11696367 STANTONS MCCUTCHEN 1174 AGREE 13-FEB-13  12.46% 19%
: MGS: HOUSAM69990138 DE-SU BKM MCCUTCHEN 1174-ET 25-NOV-10  6.14%  20%
CDN Mobile
Release Calendar [LOIGT G Gesv 20#DEC | Pros || LIFETIME PERFORMANCE INDEX
Herds 211 Kg_OHRK %Dev $2573 GLPI 3500 94
7 Canadian Dairy || Daughters 342 Milk 1242 73% PRODUCTION 1404  Rel
%o Research Portal |~ Lactations 475 Fat 64 82% +0.14 DURABILITY 1572
Reliability 97% Protein 46 68% +0.04 HEALTH & FERTILITY 533

Mastitis, Zellzahl, Metabolische Storungen (Ketose,
Labmagenverlagerung), Storungen des Reproduktionstraktes
(Nachgeburtsverhaltung, Metritis, Ovarzysten), Klauen-
Merkmale (DD, DID, Heel horn erosion, KSG, Zehengeschwiir,
Klauenrehe, Limax)

Genetic Evaluation Details for Health Traits

| HO840M3128769279 STANTONS ALLIGATOR-ET

0200H010593

[l MASTITIS RESISTANCE GEBV 20*DEC
Herds i Proof _%RK Clinical Mastitis in Daughters
24 32 81% 106 91% First Later
Weighting Lactation Lactations
Clinical Mastitis in First Lactation 107~ 33% No. Herds 22
Clinical Mastitis in Later Lactations 104 33% No. Daughters 30
Somatic Cell Score (Combined) 106  33% % Healthy Daughters 100%
Breed Average 100 Breed Average 93%
SOMATIC CELL SCORE GEBVY 20¥DEC
Herds B Proof 9%RK First Second Third
211 342 96% 106 90% Lactation Lactation Lactation
Weighting 33% 33% 33%
Rating 106 107 106
Breed Average 100 Breed Average 100 100 100
Expected % Healthy Daughters
Herds Proof ®oRK __ 1st Lact Later Lact
subclinical Ketosis 262 282 92% 100 53% 0.0% 0.0%
Clinical Ketosis 17 21 63% 103 75% +1.0% +1.2%
Displaced Abomasum 3z 40 64% 102 69% +0.9% +0.6%
Metabolic Disease Resistance  83% 101 60%
Expected % Healthy Daughters
Herds Proof ist Lact, Later Lact.
Retained Placenta 32 22 83% 103 +1.1% +1.2%
Metritis 8 10 84% 101 +0.5% +0.4%
Cystic Ovaries 51 73 82% 101 +0.3% +0.6%
GeBv 20%0EC
Herds iabili Proof %RK Expected
13 20 78% 106 91% Index % Healthy
Weighting Daughters.
Digital Dermatitis 79% 106 20% 34% +7.6%
Interdigital Dermatitis 77% 109 97% 9% +3.5%
Heel Horn Erosion 79% 109 96% 14% +4.4%
Sole Ulcer 77% 104 83% 20% +3:6%
Toe Ulcer 74% 93 9% 10% -1.5%
White Line Lesion 75% 95 21% 8% -2.2%
Sole Hemorrhage 75% 108 96% 3% +4.1%
Interdigital Hyperplasia 77% 97 20% 2% -1.2%

Zuchtwertschatzung fiir Gesundheitsmerkmale beim Holsteinrind im Ausland
5. Kanada, Zuchtwertschatzung Immunity+ (1)

. Gesundheitszuchtwerte auf der Basis eines tatsachlichen Immuntests

(in Anwendung bei SEMEX Canada; Einteilung der Bullen in niedrig — mittel - hoch)

STEP 1: The Phenotypic Test

i.  Blood Collection i.  Skin Thickness
ii. 1D Immunization measurement

i.  Blood Collection
ii. IMImmunization

ANTIBODY- MEDIATED
IMMUNE RESPONSE

CELL-MEDIATED
IMMUNE RESPONSE

IR vs Disease Incidence (Combined Diseases)

16%

14%

12%

10%

7.5%

HIGH

11.3%

AVERAGE

14.4%

Low

Recorded Diseases Include:

Mastitis, Metritis, Ketosis,
Retained Placenta,
Respiratory, Lameness

> than 100 herds tested in
our research

Disease data from: Wagter, et al. 2000 J. Dairy Sci. 83:488-498; Thompson-Crispi, et al. 2012. J. Dairy Sci. 95:3888-3893;
Thompson-Crispi, et al. 2013. Clin Vacc Immuno. 20:106-112.

Mallard, 2020 FarmSmart Conference, Guelph, ON, 18. Januar
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Zuchtwertschatzung fiir Gesundheitsmerkmale beim Holsteinrind im Ausland
5. Kanada, Zuchtwertschatzung Immunity+ (2)

. Leading Cause of Culling

Infectious Digital Dermatitis

v" High AMIR cows had less

Infectious Digital Dermatitis,
=>» ErwartungsgemaR funktioniert

) _ but more Non-Infectious
das System fir infektiose

Erkrankungen Hoof Lesions sl
B A-AMIR
v' High CMIR cows tended to w L-AMIR
have less Interdigital
hyperplasia N=190

2014-2016 Data from Mallard Group
Cartwright & Mallard et al.. IDS 2017

19

Mallard, 2020 FarmSmart Conference, Guelph, ON, 18. Januar

Zusammenfassung: Gesundheitsdaten, genomische Selektion bei der
Rasse Holstein in Deutschland

ﬂ

+¢+ Das deutsche System zur Zuchtwertschatzung fir Gesundheitsmerkmale ist
= ausgereift,
= die Dokumentation wird auf den Betrieben betreut,
= jstim internationalen Vergleich quantitativ vermutlich das umfangreichste System,
= st detailliert und umfasst alle wichtigen Erkrankungen,
= hat vergleichsweise hohe Sicherheiten der genomischen Zuchtwertschatzung
= und l3sst sich auch auf den Betrieben direkt zur Beratung verwenden

++ Die vorgestellten Themenkomplexe zeigen, wie fruchtbar es sein kann, wenn die
Veterinarmedizin mit der Tierzuchtwissenschaft zusammenarbeitet

Gemeinsam zur

Verbesserung der R!.C HTI G
Tiergesundheit Z U C H TE N .

beitragen 20
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